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OZET
TRAKYA BOLGESI FLORASINDAN TOPLANAN UCGUL (TRIFOLIUM L-
FABACEAE) TURLERININ; VERIM VE VERIM UNSURLARININ BELIRLENMESI

Emre Ibrahim DUMAN
Tarla Bitkileri Anabilim Dali
Yiiksek Lisans Tezi
Danigsman: Prof. Dr. Adnan ORAK

Bu aragtirmada Tekirdag kosullarinda Tekirdag Namik Kemal Universitesi Ziraat Fakiiltesi
Tarla Bitkileri Boliimii deneme ve uygulama arazisinde, 2021-2022 yetistirme doneminde,
2020 yilinda 1190950 Trakya Bolgesi Dogal Florasindaki Uggiil (Trifolium L.-Fabaceae)
Tiirlerinin Taksonomisi, Dagilimi, Fenolojik, Morfolojik ve Baz1 Kimyasal Ozellikleri isimli
proje cergevesinde yiiriitiilen calismadan secilen 7 farkli tiire ait (7. repens, T. nigrescens Viv.,
T. constantinopolitanum, T. pratense, T. striatum ve T. lappaceum ve teshis edilemeyen
Trifolium L.) 37 farkli genotip materyal olarak kullanilmistir. Arazinin farkli boliimiine
sasirtilan genotipler, Tesadiif Bloklar1 deneme deseninde; faktoriyel diizende hazirlanan 3m
uzunlugundaki parsellere 75x75cm olarak her tiirden en az 5 bitki olacak sekilde, koklii olarak
dikilmeleri 04.08.2021 tarihinde yapilmistir. Damla sulama sistemi ile dikim sonrasi sulama
yapilmistir. Bitkilerin ihtiyag duydugu Nisan-Eyliil aylar1 arasinda 6 aylik periyotla sulamaya
devam edilmistir. Arastirma sonuclarina gore, liggil tiirlerinde; bitki boyu, sap cap1, yaprake¢ik
eni, yaprak¢ik boyu, kdmeg sayisi, yesil ot verimi, kuru ot verimi verileri igerisinde; bitki boyu
ile yesil ve kuru ot verimleri degerlendirildiginde en yiiksek bitki boyunun 36,70 cm ile
Trifolium L. olarak kaydedilen ancak tiirii teshis edilemeyen 44047 genotipinde, en kisa boy ise
T. nigrescens tiiriine ait 97/59 no.lu genotipte saptanmistir. En yliksek yesil ot verimi 501,63 g
ile T repens tiirline ait 148/T-1 no.lu genotipte, en diisiik ise 4,00 g ile 7. nigrescens’e ait 97/59
no.lu genotipte saptanmistir. En yiiksek kuru ot verimi ise 138,89 g ile T. repens tiiriine ait
148/T-1 no.lu genotipte, en diisiik kuru ot verimi ise 8,66 g ile 7. pratense tiiriine ait 20H05
no.lu genotipte bulunmustur. %50 c¢igeklenme doneminde bigilen {iggiil tiirlerine ait
genotiplerde kimyasal analiz sonuglarina gore; ham protein oran1 %10,47-23,69, ham seliiloz
orant %20,60-31,48, ham kiil oran1 %5,89-11,74, ADF %26,22-45,23, NDF %36,75-60,96

arasinda degismistir.

Anahtar Kelimeler: Trifolium sp., Protein, Ham seliiloz, ADF, NDF, Yaprak¢ik boyu



ABSTRACT
DETERMINATION YIELD AND YIELD COMPONENT OF CLOVER (TRIFOLIUM
L-FABACEAE) SPECIES COLLECTED FROM THRACE REGION FLORA

Emre Ibrahim DUMAN
Department of Field Crops
MSc. Thesis
Supervisor: Prof. Dr. Adnan ORAK

This research was conducted in Tekirdag Namik Kemal University, Faculty of Agriculture,
Field Crops Department Research and Experimental Area in 2021-2022 cultivation period. In
the research, 37 different genotypes from 7 different species (7. repens, T. nigrescens, T.
constantinopolitanum, T. pratense, T. striatum, T. lappaceum and unidentified Trifolium L.)
selected from the study carried out in 2020 within the scope of the project named 1190950
Taxonomy, Distribution, Phenological, Morphological and Some Chemical Properties of
Trifolium (Trifolium L.-Fabaceae) Species in the Natural Flora of Thrace Region, were used as
material. Genotypes were planted to 75x75cm in 3 m long plots prepared in factorial
arrangement in different parts of the field, in randomized blocks experimental design; rooted
planting of at least 5 plants of each species as was made on 04.08.2021. Irrigation was done
after planting with the drip irrigation system. And continued with a 6-month period in April-
September, when the plants needed it. According to the results of the research, in clover species;
plant height, stem diameter, leaflet width, leaflet length, number of heads, fresh forage yield,
dry forage yield were determined. When the plant height and fresh and dry forage yield data
were evaluated, the highest plant height was determined 36,70 cm in the 44047 genotype, which
was recorded as Trifolium L. and the shortest height was T. nigrescens Viv. in genotype 97/59,
the highest fresh forage yield was 501,63 g in genotype 148/T-1 belonging to T. repens species,
and the lowest in genotype 97/59 belonging to 7. nigrescens with 4,00 g, the highest dry forage
yield was in genotype 148/T-1 of T. repens species with 138,89 g and the lowest dry forage
yield was in genotype 20HO5 belonging to 7. pratense species with 8,66 g respectively.
According to the results of chemical analysis in genotypes of Trifolium species harvested at
50% flowering period; crude protein ratio was 10,47-23,69%, crude cellulose ratio was 20,60-

31,48%, crude ash ratio was 5,89%-11,74, ADF was 26,22%-45,23%, NDF was 36,75-60,96%.

Keywords: Trifolium sp, protein, Crude cellulose, ADF, NDF, leaflet length
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1. GIRIS

Diinya niifusunun 8 milyara ulastig1 giiniimiizde, gidaya ulasmak icin gosterilen ¢aba
giin gectikce artmaktadir ve bu siirecte tarim da 6nemini artirmistir. Ozellikle son yiizyilda
bitkisel ve hayvansal lriinlere olan ihtiyag¢ hizla artarken, tarimsal iiretimde yasanan sorunlar
da artig gostermistir (Ertugrul, 2015). Hayvansal iiretimde yasanan sorunlardan biri kaliteli kaba
yem iiretimindeki eksikliktir. Kaba yem sorunu hayvansal {iretimi ve kalitesini olumsuz yonde

etkilemektedir (Algan ve Bakar Biiyiikkartal, 1999).

Kaba yem kaynaklarimiz; ¢ayir mera alanlarimiz, tarla tarimi iginde yetistirilen yem
bitkileri, tarla tarimi artiklar1 ve zaman zaman 6nemli hale gelen ve hasat sonrasinda bir
stireligine otlatilan anizlardir. Hayvanlarimizin ihtiyaci olan kaliteli kaba yemin ancak %37’si
karsilanmaktadir (Yavuz, Kir ve Giil, 2020). 2019 yili itibariyle tarla tarimi igerisinde; yem
bitkileri ekim alam1 %13,65, toplam tarim alanlarina orani ise %9,10 olarak belirlenmistir

(Ozkan, 2020).

Baklagiller, bitkiler aleminde iki ¢enekliler sinifindan Fabales takimi ve Fabaceae
familyasinda yer alirlar. Fabaceae familyasinda 550 cins ve 12.000°den fazla tiir
bulunmaktadir. Bitkiler alemine bakildiginda en kalabalik familyalardan biri olarak karsimiza

¢ikmaktadir (Davis, 1970).

Ulkemizde yetistirilen Papilionidae altfamilyasina bagh baklagiller 16 oymak altinda
toplanmistir ve bunlar igerisinde insan ve hayvan beslenmesinde kullanilan oymaklar; Vicieae,

Trifolieae, Loteae ve Hedysareae oymaklaridir (Davis, 1970).

Tarimda kullanilan yem bitkileri sinirli sayida olsa da yapilan inceleme ve arastirmalar
bircok yem bitkisine ait en istiin Orneklerin iilkemizin farkli bolgelerinde dogal olarak

bulundugunu géstermistir (Algan ve Bakar Biiytlikkartal, 1999).

Tarla tarim1 i¢inde yer alan yem bitkilerinin ekim alanlarinda 6nemli artiglar olmasina
ragmen Avrupa tilkeleri ile karsilagtirildiginda yetersiz oldugu goriilmektedir. Cayir mera
alanlarinin sinirh ve verim diizeylerinin arzu edilenin altinda olmasi nedeni ile yem bitkilerinin
onemi daha da artmistir. Hayvansal iiretimde baklagiller (Leguminosae) familyasina ait olan
yesil yem bitkileri, diger yesil yem bitkilerinden {istiin olduklart i¢in Onemli bir yer
tutmaktadirlar. Hasil olarak bigilen, kuru ot olarak ta degerlendirilen baklagil yem bitkileri, tane
olarak ve kesif yem olarak da kullanilmaktadir. Verim diizeyi yiiksek olan baklagil yem

bitkilerinin lezzetli ve kaliteli ot liretmeleri nedeni ile daha fazla tercih edilmektedir.



Hayvanlarin tiikettigi proteinin %38’inin, lipitlerin %16’smin, karbonhidratlarin

%35 inin baklagil yem bitkileri ile karsilandig1 gozlemlenmistir (Turan, 2019).

Kaba yemin besleme degeri ve kalitesi, hayvan performansina etki degeriyle, verim ve
saglik verileri seklinde Olctlilebilmektedir. Siit ineklerinde karsilastirma yapildiginda yiiksek
kalitede kaba yemle beslenen ile ayn1 miktarda diisiik kaliteli kaba yemle beslenen inekler
arasinda fark ortaya ¢ikmistir. Yiiksek kaliteli kaba yem ile beslenen ineklerin diger ineklere
gore daha fazla siit iirettigi gézlemlenmistir. Bu durum rasyondan yararlanmada kaba yem
kalitesinin onemini gostermektedir. Genel olarak ifade edilecek olursa; kaba yemlerde ham
protein igeriginin, kaliteyle dogrudan iliskili oldugu yoniinde yorum yapilabilmektedir. Kisaca
yiiksek proteinli kaba yemler kaliteli kaba yemler olarak ifade edilebilir. Ham protein igerigi
ile kalitenin iki nedenle baglantis1 vardir. Birinci nedene bakilacak olursa yiiksek proteinli kaba
yem ile besleme yapildiginda ilave proteine ihtiya¢ azalmakta, bu durum da siit maliyetini
diisiirecek sekilde etki etmektedir. ikinci neden ise yiiksek proteinin enerji igerigini

yiikseltmesidir (Turan, 2019).

Yem bitkileri, cayir ve mera (YBCM) tarimi, hayvanlarin gereksinimi olan yemi en
ucuza olacak sekilde ve bol miktarda saglayan kaynaklardir. Hayvan beslemede; endiistri
atiklar1, kiispeler, posalar ve tahil taneleri kullanilsa dahi miktar bakimindan, YBCM
tarimindan elde edilenlere gore diisiik miktarlarda kalmaktadirlar. Bu nedenle hayvanciligi ileri
gitmis olan llkelerde, YBCM tarimina dayali olarak hayvancilik devam ettirilmektedir
(Ac¢ikgdz vd., 2005).

Kaba yem kaynagi olarak 6nemli yere sahip ¢ayir mera alanlarinda yer alan bazi yabani
tiirler, dogas1 geregi hem erkenci olup hem de tohum olgunlastirma doneminde yesil
aksamlarim koruyabilmektedirler. Diger tiirlerin gelismesinden en az 1 ay Once otlatma ve
bi¢cim zamanina gelen bu tiirlerin 6zellikle klimaks bitki tiirlerini kaybetmis meralarda kisa
stirede yetistirilmeleri zordur. Bu tip alanlarda oncelikle toprak ozelliklerini iyilestiren, hizl
gelisen ve adaptasyon kabiliyeti yiiksek tek yillik bitkilerin yetistirilmesi 6nemli fayda
saglayacaktir (Tiikel, Hatipoglu, Cakmak ve Kutlu, 1999). Yabani ii¢giil tiirleri hizh
geligsmeleri, adaptasyon kabiliyeti ve besin degerinin yiiksek olmasi ile kisa siireli rotasyon
meralarinin tesisinde oldugu gibi mevcut meralarin vejetasyonuna da Onemli katkilar

saglayacak yapiya sahiptir.

Ozellikle yabani karakterdeki iicgiil tiirleri basta Avrupa Birligi’ne iiye iilkelerde nem

kazanmustir.



Ulkemizin farkli ekolojik bélgeleri i¢in mera ve yem bitkileri cesitlerinin gelistirilmesi
konulart TUBITAK tarafindan 6ncelikli arastirma alanlar1 olarak kabul edilmistir. Marmara
Bolgesinin dzellikle Trakya boliimiinde yer alan Edirne, Tekirdag ve Kirklareli illeri ile Istanbul
ve Canakkale illerinin bir béliimiinde dogal florada bulunan bazi ii¢giil tiirlerinin genotiplerinin
toplanmasi, bunlarin IBPGR (Davis, 1984) esaslarina gore karakterizasyonu ve
degerlendirilmesi amaglanmistir. Ozellikle Kirklareli Istranca daglarmin eteklerinde yer alan
tiirler ayr1 bir 6nem tagimaktadir. Bu amag¢ dogrultusunda yiiriitiilen 1190950 no.lu proje de
arazi caligmalar1 sonucu Trakya Bolgesinin farkli noktalarindan toplanan yabani tiggiil

tiirlerinin ot verimi ve verim 6zelliklerinin belirlenmesi amag¢lanmustir.
1.1 Literatiir Ozeti

Cayir lggllinlin bigildigi doneme gore ot verimi ve protein orani degismektedir.
Yapilan bir arastirmada kuru ot verimi sirastyla; tomurcuklanma dénemi i¢in 171,3 kg/da, ilk
ciceklenme doneminde 221,7 kg/da, %30 ciceklenme déneminde 288,9 kg/da, %65 ¢igeklenme
doneminde 337,9 kg/da ve tam ¢i¢ceklenme doneminde ise 347,2 kg/da olarak dl¢lilmiistiir. Kuru
otundaki protein igerigi; tomurcuklanma donemi i¢in %22,4 ilk ¢igeklenme doneminde %21,1
%30 cigeklenme doneminde %18,7, %65 ¢igeklenme doneminde %15,9 ve tam ¢i¢ceklenmede
%14.,9 olarak 6l¢iilmiistlir. Protein verimi ise; tomurcuklanma donemi i¢in 38,4 kg/da, ilk
ciceklenme doneminde 46,8 kg/da, %30 cigeklenme doneminde 53,9 kg/da, %65 ¢iceklenme
doneminde 53.5 kg/da ve tam ¢igeklenme doneminde 64,6 kg/da olarak saptanmistir (Ahlgren,
1956).

Hayvan beslenmesinde ¢ok iyi olan ve diger yem bitkilerinin dayaniklilik gosteremedigi
nem, yagis ve yiiksek asitli topraklarda 1yi gelisim gosterebilen Melez ticgiil ile ilgili Dogu
Anadolu’da yapilan ¢aligmalarda; 2-3 bigimde, 700-900 kg/da kuru ot verimi tespit edilmistir.
Tohum veriminin 50-60 kg/da oldugu, iyi kosullarda 80-90 kg/da’a kadar yiikseldigi
belirlenmistir (Elliot ve Pankiw, 1972).

Cok yillik 6zellige sahip Kafkas iicgiiliinde yapilan bir arastirmada dik, yar1 yatik ve
yatik sekilde gelistigi 8-60 cm aras1 boylandigi agiklanmistir. Yaprak uzunlugunun 1-8 cm
boyunda ve iizeri tiiylii oldugu, ¢icek renginin beyaz oldugu belirtilmistir. Otunda %20 ham
protein, %20-30 ham seliiloz oldugu aciklanmistir (Baysal, 1973).

Iran iiggiilii soguga ve tuzluluga dayanikli olup, 450 mm’den fazla yagis alan yerlerde

1yi gelisim gosterir (Kerninck, 1978).



Ak fiiggiil, Ingiliz ¢imi ile karigim olarak Avrupa ve Avustralya’da ¢ok yaygin
kullanilmaktadir (Leffel ve Gibson. 1982).

Cayrr liggiiliinde ana sap 20-50 cm ve bazen ise 120 cm kadar boylanabilmektedir.
Yaprakg¢iklar, ortalama 15-30 mm uzunluga erisebilir ve uzunlugunun yaris1 6lgiisiinde de
genislige sahiptir. 1000 dane agirligr ise 1,5-2,3 gram arasinda olmaktadir. Ak liggiilde ana sap
uzunlugu 5-30 cm, bazen ise 40 cm uzunluga erisebilmektedir. Yaprakciklart ise 2-3 cm
uzunlugunda olup, ayn1 ebatlarda geniglige sahiptir. Ortalama 0,6-0,8 g arasinda 1000 dane
agirligina sahiptir. Melez ti¢giil 20-50 cm aras1 boya erisebilmektedir. Yaprakeiklart 1,5-3
cm’den daha uzun ve 1-2 cm’den daha genis olur. 1000 dane agirligi 075 gram olarak
belirlenmistir. Kirmizi iiggiil 10-50 cm boylanabilir, yaprakciklar 1-2 cm uzunluga ve genislige
sahiptir. Kiiltiirii yapilan tiirlerinde 1000 dane agirlig1 3,5 gramdir. Iskenderiye ticgiilii 30-100
cm uzunluga erismektedir. Anadolu tiggiilii 40-60 cm bazen ise 100 cm boya ulasabilmektedir.
Yaprakciklart 2 cm uzunluga ve 1 cm genislige erisebilirler. Yeralti ti¢giili 30-60 cm
boylanmaktadir. Cilek ii¢giilii 20-40 cm boylanabilir. Yaprakeiklar ¢ogunlukla 6-20 mm
uzunluga ve 4-14 mm genislige sahiptir. 1000 dane agirlig: ise 0,9 gram olarak ol¢lilmiistiir.
Gelemen ticgiilii 60-65 cm uzunluga sahiptir. Yaprakcik uzunlugu 20 mm, genisligi ise 13-15

mm olarak 6l¢iilmiistiir. 1000 dane agirliginin 0,5 g oldugu belirlenmistir (Gengkan 1983).

Yaklasik 300 tiirii kapsamakta olan Uggiil (Trifolium L.) cinsi igerisinde tarimda dnde
cikan tiirler; Ak Uggiil (Trifolium repens L.), Melez Uggiil (Trifolium hybridum L.), Acem
Ucgiilii (Trifolium resupinatum L.), Gelemen Uggiilii (Trifolium nigrescens Viv.), Cayir
Ucggiilii (Trifolium pratense L.), Kirmizi Uggiil (Trifolium incarnatum L.), Iskenderiye Uggiilii
(Trifolium alexandrinum L.), Yeralti Uggiilii (Trifolium subterranum L.) olarak belirlenmistir

(Gengkan 1983).

Yabani ii¢giil tiirleri; Kir Uggiilii (7Trifolium campestre Schreb.), Erguvan Renkli Uggiil
(Trifolium purpureum Loisel.), Kalkanli Uggiil (Trifolium clypeatum), Kopiikli Uggiil
(Trifolium spumosum), Bir Cigekli Uggiil (Trifolium uniflorum DC.), Pamuklu Uggiil (Trifolium
tomentosum L.), Yildiz Uggiil (Trifolium stellatum L.), Sert Ucgiil (Trifolium scabrum L.), Dar
yaprakli Uggiil (Trifolium angustifolium L.), Kir Uggiilii (Trifolium arvense L.), Topag Ucgiilii
(Trifolium glomeratum L.), Kirmizi Tavsan Ucgiilii (Trifolium rubens L.), Isinsal Uggiil
(Trifolium radiosum Wahl.), Dag Ucgiilii (Trifolium montanum L.), Orman Ucggiilii (Trifolium
alprestre L.) olarak belirlenmistir (Gengkan 1983).

Ucggiil tiirleri genellikle serin ve nemli bdlgelerde yetismektedirler. Biiyiime ve

gelismelerini iklim kosullarmin serin ve nemli oldugu donemlerde gergeklestirirler. iklim
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kosullarmin elverisli olmas1 sonucu degisik topraklarda yetisebilmektedirler. Uggiil cinsleri

icerisinde bulunan tiirlerin yaklasik olarak ticte ikisi tek yilliktir (Zohary ve Heller, 1984).

Yem bitkileri icerisinde ¢ok onemli yere sahip olan ¢ayir {i¢giiliiniin tarimi diinyanin
bircok bolgesinde uzun yillardir yapilmaktadir. Iliman kusagin serin ve nemli bolgelerine
yayillmis olan ¢ayir {i¢giilii; otlatmaya, kuru ot {iretimine, silo yemine, toprak islahina ve
cignenmeye dayanikli olmasi nedeniyle ¢ayir ve meralarda yaygin olarak kullaniimaktadir.
Cayir ticgiilli sulanabilen alanlarda yem bitkilerinin {iretimini artirmak i¢in kullanilabilecek 1yi
bir bitkidir. Dogu Anadolu’da yapilan arastirmalarda ¢ayir tiggiliiniin kisa siirede (4-5 yil)
yonca kadar, hatta yoncadan daha yiiksek verime sahip oldugu kaydedilmistir (Altin, 1987;
Comakli, 1988).

Cayir liggililinde tohum veriminin ortalama 30-40 kg/da oldugu, uygun kosullarda ise
70-80 kg/da’a yiikseldigi belirtilmektedir. Ak tiggiilde ortalama tohum verimi 10-20 kg/da’dur.
Ozel bakim uygulanan kosullarda verim 30-40 kg/da’ yiikselmektedir. Kirmiz1 iiggiil 50-90 cm
boya ulasabilir. 200-600 kg/da kadar kuru ot verimi elde edilebilir. lyi tarla kosullarinda 100-
200 kg/da arasinda tohum verimi alinabilir (A¢ikgoz, 1991).

Melez tiggiilde toprak asitligine dayaniklilik ve adaptasyon yiiksektir. Tam ¢i¢ceklenme
evresinde %16 protein igerigiyle dontimde 350 kg kuru ot elde edilebilir. Cok yillik olmasiyla
birlikte en yiiksek verimi 3. yildan sonra doniimde 400-500 kg aras1 kuru ot alinabilirken, 30-
40 kg kadar da tohum elde etmek miimkiindiir. Iskenderiye iiggiilii govde ve yapraklarinda
tilylere sahiptir ve dik gelisip 150 cm boya erigebilir. Misir cografyasinda 4 bi¢ime kadar verim
alinabilir ve toplaminda 2800 kg/da yas ot veya 700 kg/da kadar kuru ot elde edilebilmektedir
(Giilcan ve Anlarsal, 1991).

Iran iiggiilii 50-100 cm boylanabilmektedir. Sulu kosullarda yetistirilen Iran ii¢giilii’nde
2-4 bigimde 2-5 ton/da yesil ot veya 600-1200 kg/da kuru ot verimi alinabilir Ege bdlgesinde 4
bicimden elde edilen yesil ot verimi 8 ton/da, kuru ot verimi ise 1.2 ton/da seviyesine erisebilir

(Soya ve Akbari, 1991).

Ak tiggiilde ot iiretimi i¢in yapilan 2-4 bigimde ¢evre kosullarina bagli olarak 500-1250

kg/da arasinda kuru ot verimi elde edilebilir (Saglamtimur ve ark., 1992).

Iskenderiye iiggiiliinden ¢igeklenme dénemi yapilan bicimde 2000-4000 kg/da yesil ot
ve 400-800 kg/da kuru ot verimi elde edilebilir. Ankara kosullarinda Iskenderiye iicgiiliinden
alian tek bicimde 200-300 kg/da kuru ot verimi alinmistir (Demirok, 1993).



Yeryiiziinde tiim 1liman ve nemli bolgelerde Ak ii¢giile rastlamak miimkiindiir. ABD ve
Kanada’da mera bitkisi olarak biiyiik 6neme sahiptir ve ABD’de 45 milyon ha’lik nemli veya

sulanabilen meralarin yarisinda Ak ii¢giil bulunmaktadir (Pederson, 1995).

Cayir liggiilli tek basina ekildiginde 500-700 kg/da arasinda kaliteli kuru ot verimi elde
edilebilir. Samsun ve GAP bdlgelerinde gergeklestirilen arastirmalarda yillara gére 1750-2000

kg/da kuru ot verimi alimmustir (Ozyazic1 ve Manga, 1997).

Erzurum’da 4 yillik siiregte yiiriitiilmiis bir calismada Ak iicgiiliin; Ingiliz ¢imi, kilgiks1z
brom ve domuz ayrigi ile birlikte kullanildig1 karisimlarda, 4 bigimden elde edilen kuru ot

verimleri 650-1250 kg/da olarak ol¢iilmiistiir (Mermer ve Aygiin, 1997).

Dogal kosullarda yetisen melez ticgil (7. hybridum) ve tarla ti¢giilii (7. arvense) igin
tam ¢igeklenme donemine ait dal sayilari sirasiyla 35-45, 2-5 adet arasinda; ana sap uzunluklari

ise 35-60 cm, 30-45 cm olarak belirlenmistir (Acar, Ayan ve Giilser, 2001).

Tekirdag ekolojik kosullarinda Anadolu ti¢giilii hatlar ile yiiriitiilen ¢calismada en diisiik
ve en ylksek ortalamalar olarak; ana sap uzunlugu 81,29-94,51 cm, yaprakg¢ik eni 3,09-4,22
cm, yaprakeik boyu ise 4,18-5,27 cm arasinda degiskenlik gosterdigi sonucunu belirtmislerdir
(Tekeli ve Ates, 2002).

Erdingliler vd. (2004) yapmis olduklar1 ¢alismada, Melez ticgiil ile Ak tiggiilde bitki
boylar1 ve yaprak¢ik uzunluklarmi 5-50 cm ve 10-30 cm, 1,0-3,0 cm ve 1,0-2,0 cm olarak

Olemiislerdir.

Samsun'da yapilan bir arastirmada ak {i¢giilde ham protein oram1 %17,1 olarak tespit

edilmistir (Acar ve Asci, 2006).

Basaran ve ark. (2006), Samsun’da dogal olarak yetisen bazi baklagil yem bitkilerinin
bazi morfolojik ve tarimsal 6zellikleri ile ilgili yaptiklari calismada Tarla ti¢giilii, Cilek ti¢giili,
Cayrr ticgiilli, Ak tiggiil ve Anadolu {iggiiliinde ¢icek rengini sirasiyla agik pembe, pembe-
beyaz, pembe, kirmizi, beyaz-pembe, bitki boyunu sirasiyla 30-45, 30-55, 70-85, 25-40 ve 20-

60 cm olarak belirlemislerdir.

Trifolium angustifolium 50-60 cm uzunluga erisir. Yaprak¢iklart 3-5 cm uzunluga ve
dar seritsi-mizraksi- yapiya sahiptir. Trifolium arvense 5-30 cm boya ulasir. Yaprakciklart 1-2
cm uzunlugunda, dikddrtgenimsi veya eliptik goriintiiye sahiptir. Trifolium campestre, 10-30

cm ortalama uzunluga sahiptir. Yaprakciklar1 0,8-1,6 cm uzunlugunda olup ters yumurta



goriintlistine sahiptir. Trifolium hybridum 5-50 cm uzunluga sahiptir ve 1-3 cm uzunlugunda
yapraklar1 vardir. Trifolium incarnatum 20-50 cm boya ulasir. Yaprak¢ik uzunlugu 1-2 cm’dir.
Trifolium nigrescens bitki boyu 10-60 cm uzunluga sahiptir. Yaprakgiklar1 0,5-2 cm
uzunlugundadir. Trifolium pratense 20-60 cm ortalama uzunluga sahiptir. Yaprakeiklar 1,5-3
cm uzunlugunda ters yumurtamsi goriintiiye sahiptir. Trifolium purpureum 30-50 cm boya
sahiptir. 2-4 cm’lik mizraksi yapraklara sahiptir. Trifolium repens L. 10-30 cm uzunlugu vardir.
Yaprakgiklart 1-2 cm uzunlukta ve ters yumurtamsi goriiniime sahiptir. Trifolium resupinatum
20-60 cm boya sahiptir. 1-2,5 cm uzunlugunda yapraklar1 vardir. Trifolium scabrum 6-20 cm
boya sahiptir. Yaprakciklar 1 cm veya daha uzun ve ters yumurtamsi ile dikdortgenimsi
goriinime sahiptir. Trifolium spumosum 10-40 cm uzunlugundadir. 1-2,5 cm yaprak
uzunluguna sahiptir. Trifolium subterranum 10-30 cm boya sahiptir. Yaprakgiklart 0,8-1,2 cm
uzunlugundadir. Trifolium tomentosum 10-20 cm boya ulasir. Yaprakciklar 0,4-1,5 cm boya

sahiptir (Aybeke, Kurt ve Semerci, 2008).

Anadolu tiggiilii (7Trifolium resupinatum) 30-60 cm boylanir ve bazen 100 cm boya
erigebilir. Kiiltiir formlar1 dik, yabani olanlari ise yatik gelisim gosterir. Yapraklarimin kenarlar

testere gibi disli ve sik damarhidir. Yaprak sap1 15-20 cm boyuta ulasir (Celen, 2009).

Atis (2009)’a gore, Cayir liggiilii ideal bir yem bitkisidir ve ana sap uzunlugu 50-60 cm
boylanmaktadir, ¢ok uygun kosullarda bitki sap uzunlugunun 100 cm’ye kadar erigsmesi

mumkindiir.

Cayir tiggiiliinde bitki boyu 20-120 c¢cm arasinda degismektedir. Sulu kosullarda ve
yagish bolgelerde giizel gelisim gostermekte olup; ABD, Kanada, Orta ve Bat1 Asya, Yeni
Zelanda ve Ozellikle Avrupa’da tarimi yapilmaktadir. Genel olarak nemli ve serin iklime sahip
bolgelerde giizel gelismektedir. Kumlu ve hafif yapiya sahip topraklardan pek hoslanmaz. Tinli,
siltli-tinl1 ve orta derecede agir yapili topraklarda daha iyi gelisebilmektedir. Cayir ti¢giilii 6,6-
7,6 pH degerleri arasindaki topraklar sever. Ak {iggiil yatik gelisir, siirliniicii tiptedir ve saplari

20 cm’ye kadar uzayabilmektedir. Yaprak uzunlugu 2-3 cm'dir (Geren, Avcioglu ve Kir, 2009).

Ak ticgiil (Trifolium repens), diinya genelinde genis bir yayilig alan1 gosteren, genellikle
otlatma amaciyla kullanilan, besleyici degeri oldukga yiiksek olan ¢ok 6nemli bir baklagil yem
bitkisidir. Yatik gelismesi ve stolonlu yapiya sahip olmasi1 nedeniyle, otlatma ve ¢ignenmeye
kars1 oldukca dayanikli olan ak ti¢giil, yem bitkisi iiretiminde vazgegilemez bir yere sahiptir
(Ac¢ikgdz, 2001). Konu ile ilgili yapilan aragtirmalarda ak ticgiiliin 6nemli diizeyde gesitlilik
gosterdigi ifade edilmistir (Finne vd.,2000; Gustine vd., 2002; George vd., 2006; Jones vd.,
2003; Zhang vd., 2010). Ak tiggiil bitkisinin genetik olarak cesitlilik gostermesi sonucu, ¢esit
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gelistirme amacli 1slah c¢aligmalarinda bu ¢esitlilikten faydalanildigi ve verim, kalite ve

dayaniklilik diizeyinde basarili sonuglar alindigi belirtilmektedir (Zhang vd., 2010).

Ucgiiller 1liman kusagin nemli ve serin bdlgelerinde dogal olarak yayilis
gostermektedirler. Genellikle ince sapli ve bol yaprakli olarak bulunan ti¢giiller yiliksek besleme
degerine sahiptirler. Yem bitkileri icerisinde, tarimda yaygin kullanimda olan ¢ok yillik
ticgiiller, Cayr iicgiilii ve Ak ticgiildiir. Tarim1 yapilan yem bitkisi olarak Melez ii¢giil de baz1
bolgelerde kullanilmaktadir. Tek yillik iiggiil tiirlerinde Kirmuzi fi¢giil, Iran iiggiilii, Iskenderiye
ticgiilii ve Yeralt1 ligglilii tarimsal agidan onemlidirler. Baklagiller familyasinin kok, govde,

yaprak ve ¢i¢cek Ozelliklerine bakildiginda:

o Kok: tohumun ¢imlenmesi ile kokglik ¢ikarak topraga girer ve topraga tutunmasinin
ardindan asil kokler gelismeye baslar. Cimlenmeden 6-8 hafta sonra kotiledonlarin
baglandig1 bogum topragin altina ¢ekilir ve bu bogum kok tacini olusturur. Kok tact
ak ticgiilde topragin 0,5 cm altinda gelisirken yoncada bu 2 cm derinliktedir. Baklagil
yem bitkileri kazik kokliidiirler ve kazik kokten gelisen yan kokler bulunmaktadir.
Ayrica kokler havadaki serbest azotu topraga baglama 6zelligine sahiptirler.

e Govde (Sap): Baklagillerde otsu govde goriilmektedir. Saplar bogum ve bogum
aralarindan meydana gelmektedir. Baklagil yem bitkilerinde {i¢ govde tipi bulunur ve
gelisme sekillerine gore siiflandirilir.

e Baklagillerde Yaprak: Degisik sekil ve biiyiikliikte bulunan yaprakeiklarin, yaprak
sap1 iizerinde bir araya gelmesiyle meydana ¢ikar. Yaprak bakimindan cins ve tiirler
arasindan biiyiik farkliliklar goriilmektedir.

e (icek: Baklagillerde dis goriiniis bakiminda kelebege benzemektedir. Tek bir ¢igek
incelendiginde canak yapraklar, ta¢ yapraklar, erkek organlar ve disi organlar olmak
iizere dort ana boliimden olustugu goriilmektedir. Baklagillerde tohumlar biiytikliik,
sekil ve renk yoniinden farkliliklar gdstermektedir. Ornegin; Ak ii¢giilde 1000 tane
agirhigr 0,5 gram iken, Koca figde bu 250-300 gram arasindadir (A¢ikgoz, 2021).

Cilek ticgiilii dogal olarak Asya, Avrupa ve kuzey Afrika’da yayilis gosterir. Bati
A.B.D’nin baz1 bolgelerinde yem bitkisi olarak yetistirilmektedir.10 ila 50 cm boya ulasabilir.
Cilek ticgiilii dogal olarak Asya, Avrupa ve kuzey Afrika’da yayilis gosterir. Batt ABD'nin bazi
bolgelerinde yem bitkisi olarak yetistirilmektedir.10 ila 50 cm boya ulasabilir. Trifolium
angustifolium dogal olarak Avrupa, Asya ve kuzey Afrika’da yayilis gosterir. 10 ila 60 cm
bliyliyebilir. Govde dik ya da yiikselicidir. Yapraklarin formu dar ve sivri. Cigekler pembe ve
mor arasi renklerdedir. Trifolium nigrescens dogal olarak Avrupa’da yayilis gosterir. 0 ila 60
cm boylanabilir. Gdvde dik ya da yatik sekilde gelisir. Cigekler pembe ila beyaz, zamanla
kahverengi siyah renklidir. Sulak alanlar, tahrip edilmis araziler ve ¢aliliklarda goriiliir. Mart-
Ekim aylarinda ¢igeklenme goriiliir. 0-1600 metre aras1 yiiksekliklerde goriilebilir (Anonim,

2021a).



1.2 Cahsmanin Amaci ve Kapsam

Ulkemiz, iliman iklim kusaginda yer alan ve hayvanlarm kaba yem ihtiyacinin
karsilanmasinda ilk sirada yer alan dogal yem alanlarina sahip olmasma ragmen; iklim
degisikliginin etkileri ile her gegcen giin genetik kaynaklarimizin tehdit altinda oldugu
goriilmektedir. Dogal floradan bitkilerin toplanarak, fenolojik ve tarimsal Ozelliklerin
belirlenmesi ve elde edilen tohumlarin korumaya alinmasi 6nem tagimaktadir. Tiirkiye gesitli
yem bitkilerinde oldugu gibi ti¢gil tiirleri i¢in de mikro gen merkezi konumundadir. Trakya
bolgesi iklim ve toprak kosullari ile farkli bitki tiirlerinin gelismesine uygun bir bolgedir.
Bolgenin nemli kosullar ti¢giil tiirlerinin yetismesi i¢in dogal kosullar saglamaktadir. Yeni,
yiiksek verimli, kaliteli ii¢giil tiirlerinin belirlenmesi, toplanmasi ve karakterizasyonlarinin
yapilmasi lilkemiz yem bitkisi iiretimi agisindan Oonem arz etmektedir. 119 O 950 no.lu
TUBITAK Projesi ile toplanan bazi &nemli iiggiil popiilasyonlarinin materyal olarak
kullanildig: tez ¢aligmasinda Trakya bolgesi dogal florasinda bulunan yabani ti¢giil tiirlerinin
morfolojik ve fizyolojik 6zelliklerinin incelenmesi ile bazi yem kalite degerlerinin belirlenmesi
amaglanmistir.  Ydritilen c¢aligma ile bolge i¢cin uyumlu olan popiilasyonlarin 1slah
programlarina alinarak yeni g¢esit ve cesit adaylarinin belirlenmesi ve gelistirilmesi miimkiin

olacaktir.



2. MATERYAL VE YONTEM

1190950 no.lu TUBITAK Projesi kapsaminda Trakya bolgesi dogal florasindan 2020

yilinda yapilan sorvey ¢alismalari ile toplanan ve ekilen {i¢giil popiilasyonlarinin énemli bazi

verim ve verim unsurlar1 belirlenmistir. Elde edilen verilerin degerlendirilmesi sonucunda

yiiksek verimli iyi gelisme gosteren genotipler materyal olarak kullanilmistir. Verim ve verim

ozellikleri yoniinden dne ¢ikan genotipler, Tekirdag Namik Kemal Universitesi Ziraat Fakiiltesi

Tarla bitkileri Boliimii Deneme ve Uygulama Alaninda ayr1 parseller olarak, diizenlenerek

dikilmis ve ¢alisma bir y1l siire ile yiirtitilmiistiir.

2.1 Arastirma yerinin iklim ve toprak ozellikleri

Cizelge 2.1.1°de g¢aligma alanina ait, uzun yillar da dahil olmak iizere; nispi nem,

sicaklik ve toplam yagis verileri; yillik toplam ve aylik ortalamalar bazinda listelenmistir.

Cizelge 2.1.2°de Deneme alanina ait bazi toprak 6zellikleri, alandan alinan toprak 6rneklerinin

analizi sonucu elde edilmis ve tabloda gosterilmistir.

Cizelge 2.1.1. Deneme alanina ait onemli bazi iklim verileri

Ortalama Sicaklhik (°C) Toplam Yagis (mm) Nem (%)
Aylar 2021 2022 glzl‘l‘:r* 2021 2022 glzl‘l‘:r* 2021 2022 glzl‘l‘:r*
Agustos 25,7 24,8 23,4 16,4 69,5 70,7
Eyliil 20,6 20,7 5,3 44,1 69,1 74,1
Ekim 153 16,1 11,0 78,9 76,9 80,9
Kasim 12,6 11,5 50,2 60,9 76,8 82,9
Aralik 9,0 7,2 60,2 78,4 76,2 83,0
Ocak 5.4 5,2 23,3 58,6 74 83,3
Subat 6,5 5,8 68,3 61,1 79,3 81,3
Mart 52 8,1 9,5 52,2 71,5 80,4
Nisan 12,7 12 70,6 414 74,3 78,2
Mayis 16,9 17,1 15,7 38,8 75,2 76,7
Haziran 22,5 21,7 32,5 39,4 74,5 73,8
Temmuz 243 24,4 1,5 27,4 68,8 70,1
Agustos 25,6 36,2 74,5
Eylil 21,5 8,1 67,9
Yillik 14,6 597,2 78,0

(T.c. gevre,sehircilik ve iklim degisikligi bakanligi meteoroloji genel miidiirliigii)
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Cizelge 2.2.2. Deneme alanina ait toprak bazi 6zellikleri

Parametre Birim 2018-2019 2019-2020
pH 7,55 7,08
Tuz % 0,02 0,02
Kireg % 0,63 0,60
Organic Madde % 1,63 1,30
Toplam Azot (N) % 0,11 0,07
Fosfot (P) Ppm 8,40 10,70
Potasyum (KO) Ppm 290,73 154,50
Kalsiyum (Ca) Ppm 3571,40 3653,00
Magnezyum Mg) Ppm 116,48 489,10
Demir (Fe) Ppm 7,00 22,30
Bakir (Cu) Ppm 1,60 1,83
Cinko (Zn) Ppm 0,90 1,00
Mangan (Mn) Ppm 19,58 74,37

(Anonim, 2020a)

Arastirmanin yiiriitiildiigii deneme alan1 topragi, killi tinli yapida organik madde icerigi

%]1,5 dolayindadir.

2.2 Materyal

Arastirmada Trakya Bolgesi Dogal Florasindaki Uggiil (Trifolium L.-Fabaceae)
Tiirlerinin Taksonomisi, Dagilimi, Fenolojik, Morfolojik ve Baz1 Kimyasal Ozellikleri isimli
1190950 no.lu TUBITAK projesi kapsaminda toplanan Trifolium tiirleri materyal olarak

kullanilmistir.

1190950 numarali TUBITAK projesinin ilk yilinda (2020-2021) toplanan ve verim
potansiyeli yiiksek olan tiirler arasinda yer alan 37 farkl ti¢giil genotipi (20H42, 20H45, 101/T-
2, 101/T-4, 102/T-2, 11/T-1, 111/T-3, 113/T-2, 115/T-1, 124/T-2, 128/T-1, 13/1, 138/T-4,
140/T-2, 143/T-4, 143/T-7, 143/T-8, 146/T-2, 148/T-1, 148/T-6, 149/T-1, 156/T-1, 20F15,
20C37, 20D25, 20D78, 20F11, 20G06, 20HO0S5, 20H15, 20H25, 45/T-7, 76/T-1, 94/T-3, 94/T-
4, 97/59, 44047) materyal olarak segilmistir. Uggiil genotiplerinin tiirii, toplandig1 yer ve

koordinatlar1 Cizelge 2.2.1’te verilmistir.
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Cizelge 2.2.3. Uggiil genotiplerinin tiirii, toplandig1 yer ve koordinatlari (2019-2020)

Genotip Szlliliugu Tiirii Lokasyon Yiikseklik Enlem Boylam
20042 ¢ T. repens Kurklareli-Demirksy 560 41°4639.37"  27°42'5.89"
20045 T¥ T. nigrescens Viv. _Kirklareli-Demirkdy 560 41°46'39.37"  27°42'5.89"
101/12 € T. repens Istanbul-Catalca 154 41°22'1.48"  28°17'28.40"
10114 € T. repens Istanbul-Catalca 154 41°22'1.48"  28°1728.40"
T T. )
102/T-2 constantinapolitan Istanbul-Catalca 41 41°22'51.70"  28°18'59.60"
um Ser.
nra ¢ T. pratense gieii{ei;(rlr?agr-lpasa 330 40°49'32.59"  27°25'5.03"
1yr3 € T. repens Istanbul-Silivri 208 41°13'36.65" 28°1628.13"
13yr2 T T. striatum Istanbul-Catalca 164 41°17'12.60" 28°28'18.26"
115/T-1 € T. repens Istanbul-Catalca 35 41°21'18.44"  28°27'5.60"
124/12 C© T. repens Edirne-Ipsala 8 40°55'39.75"  26°20'11.15"
128/T-1 € T. repens Kirklareli-Babaeski 67 41°26'38.91" 27°10'12.40"
13/1 C T. repens Tekirdag-Sarkoy 335 40°43'44.07"  27° 5'42.05"
138/T-4 € T. repens Kirklareli-Demirkdy 103 41°54'50.42"  28°029.59"
14012 C T. repens Kirklareli-Demirkdy 1 41°57'57.66"  28°22.70"
143/1-4 T T. nigrescens Viv. Kirklareli-Pmarhisar 571 41°46'39.95" 27°42'3.01"
143/1-7 C© T. repens Kirklareli -Pinarhisar 571 41°46'39.95"  27°42'3.01"
143/T-8 € T. repens Kirklareli-Pmarhisar 571 41°46'39.95" 27°42'3.01"
146/T2 € T. repens Tekirdag-Hayrabolu 47 41°15'17.29"  27°13'14.58"
148/T-1 C T. repens Tekirdag-Hayrabolu 62 41°17'26.76"  27° 9'59.93"
148/T-6 C T. repens Tekirdag-Hayrabolu 62 41°17'26.76"  27° 9'59.93"
149/1-1 € T. repens Tekirdag-Murath 109 41°10'8.46"  27°20'55.58"
156/T-1 T T. nigrescens Edirne-Kesan 153 40°39'54.61" 26°27'56.61"
20F15 € T. repens Kirklareli-Babaeski 28 41°21'53.95"  26°53'53.36"
20037 © T. repens Tekirdag-Saray 280 41°31'5.53"  28°1'23.22"
20025 € T. repens Kirklareli-Merkez 442 41°58'44.38"  27°1429.69"
20078 T T. nigrescens Kirklareli-Merkez 487 41°54'8.19"  27°8'18.52"
20F11 T T. nigrescens Kirklareli-Babaeski 28 41°21'53.95"  26°53'53.36"
20G06 € T. repens Kirklareli-Merkez 367 41°55'7.32"  27°322.85"
20H05 € T. pratense Kirklareli-Demirkdy 41°53'12.10"  27°59'43.21"
20H15 € T. repens Kirklareli-Demirkdy 41°49'22.92"  27°58'58.35"
20H25 T T. lappaceum Kirklareli-Demirkdy 41°51'5.84"  27°58'37.15"
45/1-7 € T. repens Tekirdag-Malkara 104 40°56'47.00"  26°59'43.09"
76/T-1 € T. repens Tekirdag-Malkara 457 40°45'15.23"  26°57'30.40"
94/1-3 € T. repens Tekirdag-Saray 135 41°21'55.59"  27°55'45.50"
94/T-4 C T. repens Tekirdag-Saray 135 41°21'55.59"  27°55'45.50"
97/59 T T. nigrescens Istanbul-Catalca 232 41°21'48.63"  28°11'53.40"
44047 Trifolium L. Belirlenemedi dBielirleneme Belirlenemedi ?elirlenemed

(T*: tek yillik. C**: ¢ift yillik.)
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2.2.1 Materyal Olarak Secilen Bitkilerin Gorselleri

1190950 no.lu projeden segilerek arastirmada materyal olarak kullanilan tiirlere ait gorseller

asagida siralanmistir.

Sekil 2.2.1.3. T. repens
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Sekil 2.2.1.7. T. pratense
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Sekil 2.2.1.11. T. constantinapolitanum
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2.3 Yontem

Secilen ticgiil genotipleri tesadiif bloklari deneme deseninde faktoriyel diizende
(Diizgiines, 1987) hazirlanan 3 m uzunlugundaki parsellere sira aras1 75 cm sira iizeri 75 cm
olarak, her genotipten en az 5 bitki olacak sekilde koklii olarak dikimleri 04.08.2021 tarihinde
yapilmistir. Damla sulama sisteminin kuruldugu parsellerde dikimden sonra sulama yapilmis
ve bitkinin ihtiya¢ duydugu Nisan-Eyliil aylar1 arasinda kurak gecen alt1 aylik periyotta
sulamaya devam edilmistir. Sulama, zaman ayarli sistemle geceleri olmak iizere 20’ser
dakikalik siirelerde yapilmistir. Elde edilen sonuglar varyans analizi uygulanarak MSTAT
programi ile analiz edilmis, bi¢cim sayilar1 ve interaksiyonlar arasindaki farklar ile
interaksiyonlarin 6nemliligi test edilmistir. Asgari onemli fark (LSD %35) ile hat ve konu
ortalamalar1 karsilagtirilarak gruplandirilmistir. Verim ve verim oOzellikleri ile birlikte

ciceklenme giin sayisina iliskin veriler ayr1 bagliklar halinde verilmistir.
2.3.1 Ana sap uzunlugu (cm)

Her ocakta bulunan bitkinin toprak seviyesinden itibaren en u¢ noktasina kadar olan

uzunluk cm bolmeli cetvel ile 6l¢iilmiis ve kaydedilmistir.
2.3.2 Sap cap1 (mm)

Her bitkide sapin 3. bogumundan sonraki boliimiinden olmak {izere 5 adet sap cap1

verniyer bolmeli elektronik kumpasla mm olarak 6l¢iilmiis ve ortalamasi kaydedilmistir.
2.3.3 Yaprakeik eni (mm)

Tesadiifen segilen her 5 bitkiden tesadiifi olarak segilen 5 adet yapragin orta yaprake¢ik

eni verniyer bolmeli elektronik kumpas ile 6l¢iilmiis ve ortalamasi kaydedilmistir.
2.3.4 Yaprake¢ik boyu (mm)

Tesadiifen segilen her 5 bitkiden tesadiifi olarak segilen 5 adet yapragin orta yaprakeik

boyu kumpas ile dl¢lilmiis, ortalamasi kaydedilmistir.
2.3.5 Yesil ot verimi/bitki (g)

Her parseldeki bitkiler %50 c¢igeklenme doneminde toprak seviyesinden 7-10 cm
yiikseklikten orak ile bigilerek hassas terazide tartilmis ve g olarak kaydedilmistir (Soya ve
Celen, 1991). Gelismelerine devam eden bitkilerin diger bigimleri de yine %50 ¢igeklenme

doneminde yapilmistir.
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2.3.6 Kuru ot verimi/bitki (g)

Bigilen her bir bitkini kurutma dolabinda 70°C’de 48 saat kurutulduktan sonra tartilarak

g olarak belirlenmistir.
2.3.7 Bitkide komeg sayisi
Her ocakta bulunan bitkilerdeki kdmeg sayisi sayilarak kaydedilmistir.

2.3.8 Kalite analizleri

Kurutulan 6rnekler 0,5 mm elek ¢apinda laboratuvar degirmeni ile 6giitiilmistiir. Ham
protein, ham seliiloz, ham kiil ADF ve NDF analizleri NIR spektroskopi (Spectrastar 2400D,
Unity Scientific, Amerika) cihazinda yapilmistir. Ogiitiilen rneklerden yaklasik 50 g numune
cihazin doner kap modiiline konulmustur. Her 6rnegin 48 ayri1 noktasindan 1200-2400 nm
arasinda her bir nm dalga boyu ile 6l¢tim alinmis ve toplanan spektral veriler yem analizlerine
uygun bir INGOT kalibrasyon modeli (Grass Silage and Forage) kullanilarak {i¢ paralel olarak

analiz edilmis ve ortalamalar1 kaydedilmistir.
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3. ARASTIRMA BULGULARI

Trakya Bolgesi dogal florasindan toplanan farkli ti¢giil tiirlerinin verim, verim unsurlari

ve kalite 6zelliklerine ait bilgiler basliklar halinde ayr1 ayr1 verilmistir.
3.1 Ana sap uzunlugu (cm)

Bir yil siire ile yiiriitiilen arastirmada farkli liggiil genotiplerinin ana sap uzunluguna

iliskin varyans analiz tablosu Cizelge 3.1.1.’de verilmistir.

Cizelge 3.1.1. Uggiil genotiplerinin ana sap uzunluguna iliskin varyans analiz tablosu

Varyasyon Katsayis1  Serbestlik Kareler Kareler FHesap
Derecesi Toplam Ortalamasi.

Tekrarlama 2 0,80 0,40 0,76

Bicim Sayist 3 10.759,55 3.586,52 6796,21%*

Genotip 36 14.028,83 389.690 738,44**

Bi¢im Sayis1 x 108 7.373,92 68,277 129,38**

Genotip

Hata 294 155,15 0,528

Trakya Bolgesi dogal florasindan toplanan farkli {i¢giil tiirlerinin ana sap uzunluguna
ilisgkin varyans analiz tablosuna gore; genotip, bigim sayisi ve genotip x bi¢im sayisi

interaksiyonu istatistiki olarak 0,01 diizeyinde 6nemli bulunmustur (Cizelge 3.1.1).

Cizelge 3.1.2°den goriilecegi lizere; Genotipler arasindaki farkin istatistiki olarak
onemli olmasi nedeni ile yapilan degerlendirmede; en fazla ana sap uzunluguna sahip genotipin
36,70 cm ile 44047 oldugu, en az boylanmanin ise 6,12 cm ile 97/59 no.lu 7. striatum tiiriinde

oldugu belirlenmistir.

Vejetasyon siiresi boyunca dort kez bigilen tiggiil tiirlerinin bigim 6ncesi belirlenen ana
sap uzunluklar1 arasindaki farkin istatistiki olarak onemli oldugu saptanmistir. Bigimler
arasindaki farkin 6nemli olmasi1 nedeni yapilan siralamada; en yiiksek ana sap uzunlugunun
(23,49 cm) ilk bigimde oldugu, sonraki bi¢imlerde ana sap uzunlugunda azalma meydana
geldigi, 3. ve 4. bigimde yapilan ana sap uzunlugu 6l¢iimlerinin (11,45 ve 11,41 cm) ayn1 grupta

yer aldig1 saptanmistir (Cizelge 3.1.2.).

Genotip x bigim sayis1 interaksiyonunda en yliksek ana sap uzunlugunun 47,85 cm ile
3. bigimde 44047 genotipinde oldugu belirlenmistir. En kisa ana sap uzunlugunun ise (4,53 cm
ve 5,17 cm) T. striatum 97/59 no.lu genotip ile 20H25 no.lu genotipte oldugu saptanmustir. 7.
nigrescens‘in ana sap uzunluguna ait bulgularimiz ana sap uzunlugunun 5-60 cm oldugunu

bildiren arastiricilarin sonuglart (Anonim, 2022c) ile uygunluk gostermektedir.
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Cizelge 3.2.2. Uggiil genotiplerinin ana sap uzunluguna (cm) iliskin degerleri ve dnemlilik

gruplar1 (2020)
Genotip Tiir 1.Bicim 2.Bicim 3.Bicim 4.Bicim Ortalama
20H42 T repens 34,51 def 22381n 24,03g-1 1533v-\ 24,06d
20H45 T. nigrescens 4750 a 16,47ty 9,1 8,83 20,48 g
101/T-2 T repens 2427 g-k 13,5z~ 6,83 11,57 14,04 Im
101/T-4 T repens 2433 g-k 10,5 6,9 9,17 12,78 op
102/T-2  T. constantinapolitanum 2492 gh1 11,73 ° 9,43 8,87 13,74 Im
11/T-1 T. pratense 33,30 ef 8 16,77 s-x  18,00r-v 19,02 h
111/T-3 T repens 2533 gh 13,50z 7,53 8,67 13,73 Im
113/T-2 T striatum 1433 x- 2433 gk 13,23 [- 17,29 17,301
115/T-1 T repens 17,53 s-w 12,50 | 8,41 8,57 11,75 rst
124/T-2 T repens 19,00 p-t 10,55 10,41 9,8 12,44 opq
128/T-1 T repens 2433 g-k 13,67z 9,57 8,7 14,07 1
13/1 T. repens 23,67g-m 19,500-s 7,6 16,92 16,921
138/T-4 T repens 21,40 1-p 12,72\ 8,64 8,57 12,83 no
140/T-2 T repens 18,17r-u 11,31° 10,75 8,37 12,15 pgr
143/T-4 T pnigrescens 22,66 h-n 23,67 g-m 23,81 gm 21,97j-0 23,03¢
143/T-7 T repens 39,00bc 32,83 f 13,27 [ 14,00 y-" 24,78 ¢
143/T-8 T. repens 37,09cd  2495ght  23,65g-m 16,07u-z 25,44b
146/T-2 T repens 25,75 g 13,17 \- 10,12 1533 v-\  16,09]
148/T-1 T repens 2533 gh 11,33 13,02 \-° 11,37 15,26 k
148/T-6  T. repens 22,331n  19,500-s 8,6 10,17 15,15k
149/T-1 T repens 2225¢gh 12,19~ 8,13 8,03 13,40 mn
156/T-1 T. nigrescens 14,78 w-" 15,25 v-] 12,07~ 7,8 12,48 opq
20F15 T. repens 17,54 s-v 13,13\~ 8,41 8,87 11,99 grs
20C37 T. repens 1597u-[ 9,73 8,3 9,83 10,96 u
20D25 T repens 17,16 s-w 10,57 7,83 10,93 11,62 rst
20D78 T. nigrescens 23,67 g-m 1733s-w 647 8,83 14,08 1
20F11 T. nigrescens 23,00 gn 1433x- 89 9,13 13,84 Im
20G06 T repens 21,62kp 11,83 ° 5,87 7,77 11,77 rst
20HO05 T. pratense 35,73d-e 18,58 q-u 10,57 22,70 h-n  21,90j
20H15 T repens 1839 r-u 12,78\ 7,86 8,43 11,87 qrs
20H25 T. lappaceum 21,20 m-q 12,33~ 6,9 5,17 11,40 stu
45/T-7 T. repens 13,02 \-° 8,94 10,09 7,03 9,77 v
76/T-1 T. repens 12,00 ° 10 11,08 11,73 11,20 tu
94/T-3 T repens 24,63 g5 12,30" 10,23 10,37 14,38 1
94/T-4 T. repens 20,33 nr 13,33 z- 7 8,2 12,22 opqr
97/59 T. nigrescens 6,33 7,5 4,53 6,12 6,12 w
44047 Trifolium L. 33,86 ef  41,30Db 47,85a 23,78 g-m 36,70 a
Ortalama 2349 a 15,34b 11,45¢ 11,41¢c
Duncan Sx Genotip: 0,069 Big¢im sayisi: 0,210 GenotipxBig¢im sayisi: 0,0310

(Not: Harfler alfabetik siraya gore uygulama tarafindan atanmustir, biiyiik harflerle baslanmig, sonrasinda
semboller ve kiigiik harfler seklinde alfabetik siraya gére ilerlemistir.)
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Konuya iligskin bulgularimiz tek yillik, yatik, yar1 yatik veya dik olarak gelisme 6zellige
sahip (Ellision vd., 2006) 7. striatum’un 60 cm boylandigini bildiren Anonim (2022a)’dan
farkli, 16 cm boylandigim1 bildiren diger arastiricilarin (Anonim, 2022b) bulgular1 benzer
bulunmustur. Cayir iiggililiinde ana sap uzunluguna iliskin sonuglarimiz ayni tiirde yaptigi
calismada ortalama bitki boyunun 20-50 cm oldugunu bildiren Gengkan (1983)’nin sonuglari
ile uyumlu bulunmustur. Ak iicgiilde de bitki boyunun 5-30 cm arasinda degisime sahip
oldugunu bildiren ayni arastirictnin bulgular1 ile uygunluk gostermektedir. Arjantin’de
yiiriitiilen bir baska arastirmada dogadan topladiklar1 ak {i¢giil genotiplerinde bitki boylarinin
5-25 cm arasinda degisime sahip oldugunu bildiren Rosso ve Pagano (2001)’nun sonuglar ile
uygunluk gostermektedir. Bitkilerin bir yil i¢cinde 4 kez bigilmesi nedeni ile ana sapi

boylanamadig1 sdylenebilir.
3.2 Sap Capi (mm)

Bir yil siire ile yiiriitiilen arastirmada farkli iicgiil genotiplerinin sap ¢apina (mm) iliskin
Varyans Analiz Tablosu Cizelge 3.2.1’de verilmistir. Trakya Bdlgesi dogal florasindan
toplanan farkli tiggiil tiirlerinin sap ¢apina iliskin varyans analiz tablosuna gore; genotip, bigim
sayist ve genotip X bi¢im sayisi interaksiyonu istatistiki olarak 0,01 diizeyinde 6nemli

bulunmustur.

Cizelge 3.2.3. Uggiil genotiplerinin sap ¢apa iliskin varyans analiz tablosu

Varyasyon Katsayisi Serbestlik  Kareler Kareler FHesap
Derecesi Toplam Ortalamasa.

Tekrarlama 2 0,01 0,005 0,91

Bi¢im Sayist 3 427 1,424 243,31%*

Genotip 36 63,26 1,757 300,25%*

Bi¢im Sayis1t x Genotip 108 25,35 0,235 40,12%*

Hata 294 1,72 0,006

Istatistiki olarak genotipler arasi fark ile bicim sayilari arasi fark ile genotip x bigim
sayis1 interaksiyonunun 6nemli olmasi nedeni ile yapilan degerlendirmeler Cizelge 3.2.2°de

gosterirmistir.

Genotipler arasindaki farkin istatistiki olarak Onemli olmasi nedeni ile yapilan
degerlendirmede (Cizelge 3.2.2.); en yiiksek sap ¢apina sahip olan genotipin 2,44 mm ile 44047,
en disik sap capinin ise 0,50 mm ile 13/1 no.lu 7. repens tiiriine ait genotipte oldugu

belirlenmistir.
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Cizelge 3.2.2. Uggiil genotiplerinin sap capina (mm) iliskin degerleri ve énemlilik gruplari
(2020)

Genotip No Tiir 1. Bicim 2. Bicim 3.Bicim 4. Bicim Ortalama
10 H 42 T. repens 1,79¢-1  185b-k 194b-k 130dm 1,72¢

10 H 45 T. nigrescens 2,33a¢ 1,62cm 0,87fm 0,67j-m 1,371
101/T-2 T. repens 1,57¢cm 1,18d-m 0,90e-m 0,70h-m 1,09h
101/T-4 T. repens 1,00d-m 090e-m 0,80 g-m 1,00d-m 0,93 emn
102/T-2 T. constantinapolitanum L1ldm 1,01dm 090e-m 0,87 fm 0,97 jklm
11/T-1 T. pratense 093d-m 1,53c¢cm 2,13a-1 133d-m 1,48¢
111/T-3 T. repens 091e-m 090e-m 0,88e-m 1,03d-m 0,93 klmn
113/T-2 T. striatum 0,27 m 0,88e-m 1,33d-m 0,81 d-m 0,82 pq
15/T-1 T. repens 091e-m 0,85fm 0,80g-m 0,93d-m 0,88 nop
124/T-2 T. repens 1,0ld-m 0,84 fm 0,67j-m 0,87 f-m 0,84 opq
128/T-1 T. repens 1,35d-m 1,30d-m 1,26d-m 097d-m 122¢g
13/1 T. repens 0,37Im  0,50klm 0,63 j-m 0,50 0,50 s
138/T-4 T. repens 143¢cm 127d-m 0,78h-m 0,87 1,09 h
140/T-2 T. repens 1,07d-m 1,02d-m 0,99d-m 090e-m 1,005k
143/T-4 T. nigrescens 224a-g 192b-k 1,60ccm 1,50c-m 1,82b
143/T-7 T. repens 2,00bj 1,67c-m 1,33d-m 1,60c-m 1,65d
143/T-8 T. repens 2,15a-h  198b5 1,79¢1 127d-m 1,80b
146/T-2 T. repens 1,32d-m 1,11dm 090e-m 0,87fm 1,05k
148/T-1 T. repens 1,22d-m 1,06d-m 092e-m 1,10d-m 1,07h
148/T-6 T. repens 1,37¢-m 1,08d-m 0,80 g-m 1,00d-m 1,06 h1
149/T-1 T. repens 0,92e-m 094d-m 096d-m 1,07d-m 0,97 jklm
156/T-1 T. nigrescens 0,681-m 0,81 g-m 0,93d-m 0,83fm 0,81pq
20F15 T. repens 0,78 g-m 0,76 h-m 0,74h-m 0,83 f-m 0,78 qr
20C37 T. repens 1,07d-m 0,88e-m 0,70 h-m 0,97 d-m 0,90 mno
20D25 T. repens 0,88e-m 0,89e-m 0,90e-m 1,10d-m 0,94 klmn
20D78 T. nigrescens 0,77h-m 0,72h-m 0,67j-m 0,80g-m 0,74r
20F11 T. nigrescens 0,90e-m 0,87 fm 0,83 fm 0,93d-m 0,88 nop
20G06 T. repens 1,L10d-m 094d-m 0,78g-m 0,83 f-m 0,91 mno
20HO05 T. pratense 227a-f 1,57cm 0,88e-m 143c-m 1,54¢
20H15 T. repens 097d-m 0,92e-m 0,89e-m 0,93d-m 0,93 Imn
20H25 T. lappaceum 1,13d-m 097d-m 0,80g-m 097d-m 0,97 jklm
45/T-7 T. repens 1,19d-m 1,02d-m 0,86fm 0,93d-m 1,00k
76/T-1 T. repens 1,L10d-m 092e-m 0,73h-m 095d-m 0,93 Imn
94/T-3 T. repens 1,13d-m 1,05d-m 0,97d-m 0,93d-m 1,02 hy
94/T-4 T. repens 0,30 m 0,67j-m 1,03d-m 1,10d-m 0,78 qr
97/59 T. nigrescens 1,17d-m 0,88e-m 0,60j-m 0,88 e-m 0,88 nop
44047 Trifolium L. 327a-m 2,83abc 239a-d 127d-m 244a
Ortalama 1,24a 1,14ab 1,02b 1,00b

Duncan Sx Genotip: 0,022 Bigim sayisi: 0,074  GenotipxBi¢im sayist: 0,02236

Vejetasyon siiresi boyunca dort kez bigilen tiggiil tiirlerinde bigim 6ncesi belirlenen sap

cap1 degerleri arasindaki farkin istatistiki olarak dnemli oldugu saptanmaigtir.
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Bigimler arasindaki farkin 6nemli olmasi nedeni yapilan siralamada; Sl¢timii yapilmis
olan en genis sap ¢ap1 Ol¢limiiniin (1,24 mm) ilk bi¢imde oldugu, sonraki bigimlerde sap ¢ap1
degerlerinde azalma meydana geldigi, 3. ve 4. bicimde yapilan sap ¢ap1 dl¢iimlerinin (1,02 ve

1,00 mm) ayn1 grupta yer aldig1 saptanmistir (Cizelge 3.2.2.).

Genotip x bi¢im sayisi interaksiyonunda en yiiksek sap ¢ap1 degerinin 3,27 mm ile 1.
bicimde 44047 genotipinde belirlendigi, ikinci en yiiksek degerin de 2,83 mm ile yine 44047

genotipinde oldugu belirlenmistir.

Sap c¢apina ait bulgularimiz, Arjantin’de dogadan topladiklar1 ak ti¢giil genotiplerinde
sap cap1 degerlerinin 1,4-3,79 mm oldugunu bildiren Rosso ve Pagano (2001) ile T.
nigrescens’te ortalama 2,7 mm oldugunu bildiren Williams vd. (2001)’nin sonuglar1 ile

uygunluk gostermektedir.
3.3 Yaprakcik eni (mm)

Trakya bolgesi dogal florasindan toplanan ve secilen licgiil genotiplerinin yaprakeik
enine (mm) iliskin varyans analiz tablosu Cizelge 3.3.1°de verilmistir. Uggiil tiirlerinin
yaprakeik enine iligkin varyans analiz tablosuna gore; genotip, bigim sayist ve genotip x bigim

say1s1 interaksiyonu istatistiki olarak 0,01 diizeyinde énemli bulunmustur.

Cizelge 3.3.1. Uggiil genotiplerinin yaprakgik enine iliskin varyans analiz tablosu

Varyasyon Katsayisi Serbestlik Kareler Kareler FHesap
Derecesi Toplam Ortalamasi.

Tekrarlama 2 0,23 0,113 0,45

Bi¢cim Sayist 3 4.457,45 1.485,816 5936,43**

Genotip 36 1.296,31 36,008 143,87**

Bi¢im Sayis1t x Genotip 108 1.163,57 10,774 43,05%*

Hata 294 73,58 0,250

Ucgiil tiirlerinde yapilmis olan yaprak¢ik eni dlgiimleri bitkilerin %50 ¢iceklenme
doneminde (1.bicim 20.05.22, 2.bicim 10.06.22, 3.bicim 04.07.22, 4.bigcim 08.08.22)
belirlenmis ve ortalamalar1 kaydedilmistir. Istatistiki olarak genotipler arasi fark ile bigim
sayilar1 arasi fark ile genotip x bigim sayis1 interaksiyonunun 6nemli olmasi nedeni ile yapilan

degerlendirmeler Cizelge 3.3.2°de verilmistir.

Genotipler arasindaki farkin istatistiki olarak Onemli olmasi dolayis1 ile yapilan
degerlendirmede (Cizelge 3.3.2.); en genis yaprak¢ik eni 17,37 mm ile 101/T-2 no.lu genotip
olan T. constantinapolitanum tiiriinde, en dar yaprak¢ik eni ise 8,27 mm ile 7. striatum tiirline

ait 97/59 no.lu genotipte belirlenmistir.
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Cizelge 3.3.2. Uggiil genotiplerinin yaprakg¢ik enine (mm) iliskin degerleri ve dnemlilik gruplar

(2020)
Genotip No Tiir 1. Bicim 2. Bicim 3. Bicim 4. Bicim Ortalama
20H42 T. repens 17.63 h-k  15201-w  12.79 z-f 9.83n-} 13.861p
20H45 T. nigrescens 18.67 f1 14.66n-z  10.67h-w  10.50j-x 13.62 gh
101/T-2 T. repens 2790 a 20.02 def 12.13 a-l 9439-} 1737a
101/T-4 T. repens 20.57de  14.20s-"  8.83 w-, 9.60g-} 1330
102/T-2 T. constantinapolitanum 23.07 be 1634 m-p 10.28 1-{ 9.67p-} 14.84bced
11/T-1 T. pratense 13.50 w-b  11.08 ft  8.90 v-, 11.77b-m 1131 p
111/T-3 T. repens 19.87d-g 1499m-x 10.11 m-| 11.03 f-u 14.00 Ir
113/T-2 T. Striatum 17.73h-k  13.88u-a 10.00m-| 13.73v-a 13.84Ig
115/T-1 T. repens 20.30 def 14.65n-z 10341-y 10.07m-} 13.841g
124/T-2 T. repens 1593kt 13.01y-d 10.09 m-| 9.97m-} 12.25klm
128/T-1 T. repens 21.62cd 16.43j-n  10.95d-q 9.03v-, 1451cd
13/1 T. repens 18.03¢g-j 13.82v-a 9.47q-~ 853y-, 1246jk
138/T-4 T. repens 1488 m-y 12.23'-k  9.78 0-~ 8203}-f 11.27p
140/T-2 T. repens 17.76 h-k  14.01u-"  10.271-] 8.43{-f 12.62jk
143/T-4 T. nigrescens 15431-v 124371 12.60 ]-g 6.07 ,, 11.63 op
143/T-7 T. repens 12.23 -k 124371 12.63\-g 11.27d-q 12.14 Imn
143/T-8 T. repens 17.59h-k  15271-w 1297 z-e 13.87u-a 14.92 pc
146/T-2 T. repens 20.57de  16.02k-s 11.50c-p 10.53j-x 14.66 cd
148/T-1 T. repens 23.52b 16.69j-m 9.87 n-~ 10.97 f-u 1526 b
148/T-6 T. repens 15.03m-x 12.13a-1 9.23t-€ 11.23d-r 11.91 mno
149/T-1 T. repens 16.14k-q 13.19x-c 10.39k-y 897v-, 12.171m
156/T-1 T. nigrescens 14.03u-"  11.55c-0 9.07 v-, 6.60 f,, 10.31q
20F15 T. repens 1611 kr 12.74[-f 9.37r-€ 8.67x-, 11.72 nop
20C37 T. repens 18.67 f1 14.12t- 9.57q—~ 10331z 13.171
20D25 T. repens 1425r~ 11.12e-s  8.00 ~f 790€-, 1032q
20D78 T. nigrescens 15371-w 1230 - 9.23t€ 9.33s€ 11.560p
20F11 T. nigrescens 23.53Db 16.40j-0  10.60 i-w 7.27.f, 14.45de
20G06 T. repens 19.18e-h  14.49p-\  9.80 o~ 830 }-f 1294y
20HO05 T. pratense 15361-w  13.94u-a 12.537-h  10.77g-v 13.151
20H15 T. repens 1921 e-h  14.41q-] 9.62q-~ 9770~ 1325h
20H25 T. lappaceum 14530 11.68b-n 8.83 w-, 7.43 .f,, 10.62q
45/T-7 T. repens 16.59j-m 13.03y-d 9.49 q-~ 10.50j-x 12.40kl
76/T-1 T. repens 15701-u  12.13a-] 8.57y-, 937r€ 1144p
94/T-3 T. repens 20.57de  15.461-v 10341z 9.97m-} 14.08¢l
94/T-4 T. repens 15.03m-x 13.00z-d 9.63 p-~ 9.17u-€ 11.71 nop
97/59 T. nigrescens 8.87 w-, 8.20 }-f 7.53 €-, 847 z-f 827r
44047 Trifolium L. 17.02 1-1 15.05m-x 13.09y-d 14.18s-* 14.84 bed
Ortalama 17.62a 13.85b 10.25¢ 9.75d
Duncan Sx Genotip: 0,144 Bigim sayist: 0,047 GenotipxBi¢im sayisi: 0,144

Bir yillik siire boyunca dort kez bigilen ticgiil tiirlerinde her bigim 6ncesi belirlenen

yaprakeik eni degerleri arasindaki farkin istatistiki olarak 6nemli oldugu saptanmistir (Cizelge

8).

23



Bigimler arasindaki farkin 6nemli olmasi nedeni ise yapilan siralamada; en genis
yaprakeik eninin (17,62 mm) ilk bigimde oldugu, sonraki bi¢imlere ait 6l¢timlerde yaprake¢ik
eni degerlerinde azalma meydana geldigi, 3. ve 4. bigimde yapilan yaprakg¢ik eni 6l¢timlerinin

(10,25 ve 9,75 mm) ayn grupta yer aldig1 saptanmistir (Cizelge 3.3.2.).

Genotip x bi¢im sayis1 interaksiyonunda en yiiksek yaprakc¢ik eni degeri 27,90 mm ile
1. bicimde 101/T-2 no.lu genotip olan 7. repens 'de, ikinci en yiiksek degerin de 23,53 mm ile
T. nigrescens tiiriine ait 20F11 genotipinde oldugu belirlenmistir. En kiigiik yaprak¢ik eninin

ise 6,07 mm ile 143/T-4 no.lu T. nigrescens genotipinde oldugu saptanmistir.

Konuya iliskin bulgularimiz 7. nigrescens 'de yaprak¢ik boyutlarinin 5-20 mm oldugunu
bildiren arastiricilar (Aybeke vd., 2008) ile Arjantin kosullarinda dogadan topladiklari ak ti¢giil
genotiplerinde yaprake¢ik enini 0,8-2,10 cm oldugunu belirten (Rosso ve Pagano, 2001)

arastiricilarin sonuclari ile uygunluk gostermektedir.
3.4 Yaprakcik boyu (mm)

Trakya bolgesi dogal florasindan toplanan ve secilen {i¢giil genotiplerinin yaprakg¢ik
boyuna (mm) iliskin varyans analiz tablosu Cizelge 3.4.1°de verilmistir. Uggiil tiirlerinin
yaprakeik boyuna iligskin varyans analiz tablosuna gore; genotip, bicim sayis1 ve genotip x bi¢im

say1s1 interaksiyonu istatistiki olarak 0,01 diizeyinde dnemli bulunmustur.

Cizelge 3.4.1 Uggiil genotiplerinin yaprak¢ik boyuna iliskin varyans analiz tablosu

Varyasyon Katsayisi Serbestlik Kareler Kareler FHesap
Derecesi Toplamm Ortalamasa.

Tekrarlama 2 1,08 0,540 0,92

Bi¢im Sayist 3 5.038,09 1.679,362 871,83**

Genotip 36 3.495,57 97,099 166,05**

Bi¢im Sayis1 x Genotip 108 1.735,25 16,067 27,48%*

Hata 294 171,92 0,585

Uggiil tiirlerinde yaprakgik boyuna ait 6l¢iimler bitkilerin %50 ¢iceklenme déneminde
(1.bicim 20.05.22, 2.bicim 10.06.22, 3.bicim 04.07.22, 4.bi¢im 08.08.22) belirlenmis ve
ortalamalar1 kaydedilmistir. Istatistiki olarak genotipler arasi fark ile bicim sayilar1 arasi fark
ile genotip x bigim sayisi interaksiyonunun 6nemli olmasi nedeni ile yapilan degerlendirmeler

Cizelge 3.4.2°de verilmistir.
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Cizelge 3.4.2. Uggiil genotiplerinin yaprak¢ik boyuna (mm) iliskin degerleri ve énemlilik

gruplar1 (2020)
Genotip No Tiir 1. Bicim 2. Bicim 3. Bicim 4. Bicim Ortalama
10 H 42 T. repens 2734 a-f 22,64a-1 18,76 b-1 14,03 e-1 20,69 b
10 H 45 T. nigrescens 25,80 a-g 20,73b-1 15,67 e-1 16,03 el 19,56 ¢
101/T-2 T. repens 30,77a-d 21,68 b-1 12,60 g-1 13,47e-1 19,63 ¢
101/T-4 T. repens 2480a- 18,45b-1 12,10 g-1 12,63 g-1 17,00 Ip
102/T-2 T. constantinapolitanum 24,01 a-k  17,69d-1 11,39 h-1 12,83 g-1 16,48 h1
11/T-1 T. pratense 20,60b-1  16,93d-1 13,27 f-1 12,47 g-1 15,82 hyj
111/T-3 T. repens 21,37b-1  16,99d-1 12,61 g-1 13,83 el 16,201
113/T-2 T. Striatum 13,83 el 13,47e-1 13,10 f-1 16,90d-1 14,33 m
115/T-1 T. repens 20,95b-1 16,72d-1 12,50 g-1 13,37 e-1 15,88 1
124/T-2 T. repens 17,71d-1 14,671 11,63 g-1 12,77 g-1 14,19 m
128/T-1 T. repens 23,62a-1 1894b-1 14,26¢-1 12,53 g-1 17,34 f
13/1 T. repens 22,03b-1 17,53d-1 13,03 g-1 11,37 h-1 15,99 1
138/T-4 T. repens 17,98d-1 14,74e-1 11,50 h-1 11,37 h-1 13,90 mn
140/T-2 T. repens 22,78 a-1 17,92d-1 13,08 f-1 12,07 g-1 16,46 gh
143/T-4 T. nigrescens 25,16 a-h 23,99 a-k 19,49 b-1 11,77 g-1 20,10 be
143/T-7 T. repens 1580e-1 16,68d-1 17,57 d-1 15,77 e-1 16,45 gh
143/T-8 T. repens 23,12a-1 21,45b-1 19,77 b-l 17,93d-1 20,57 p
146/T-2 T. repens 21,78 b-1 18,34b-1 14,90 e-1 12,73 g-1 16,94 If
148/T-1 T. repens 32,47ab  22,55a-1 12,65 g-1 15,07 e-1 20,68 b
148/T-6 T. repens 1530e-1 16,58d-1 11,20 h-1 1447e1 14,39 m
149/T-1 T. repens 17,65d-1 1531el 12,97 g-1 11,03 h-1 14,24 m
156/T-1 T. nigrescens 22,63a-1 17,89d-1 13,1511 10,07kl 15,94 1
20F15 T. repens 17,20d-1  13,46e-1 11,08 h-1 11,87 g-1 13,40n
20C37 T. repens 25,03 a1 18,97b-1 12,90 g-1 14,67e-1 17,89¢
20D25 T. repens 20,37b-1  1597e-1 11,58 g-1 12,57 g-1 15,12kl
20D78 T. nigrescens 15,80e-1 12,78 g-1 9,771 11,30 h-1 12410
20F11 T. nigrescens 22,60a-1 17,53d-1 12,47 g-1 12,13 g-1 16,18 1
20G06 T. repens 21,63b-1 16,44e-1 12,58 g-1 12,03 g-1 15,67 1jk
20H05 T. pratense 22,50 a-1 20,28 b-1 18,07 c-1 14,40 e-1 18,81d
20H15 T. repens 20,52b-1 16,00e-1 11,49 h-1 12,80 g-1 15,20 jk
20H25 T. lappaceum 19,83b-1 1595e-1 12,07 g-1 10,33kl 14,55 1m
45/T-7 T. repens 18,25b-1 14,461 10,67 jkl 13,33 f-1 14,18 m
76/T-1 T. repens 23,03a-1 16,92d-1 10,8053kl  14,40e-l1 16,29 gh
94/T-3 T. repens 22,29 a-1 17,37d-1 12,45 g-1 13,43 e-1 16,39 ghi
94/T-4 T. repens 14,73 e-1 12,08 g-1 9,431 11,60 g-1 11,960
97/59 T. nigrescens 10,43kl 10,97 h-1 11,50 hijkl 12,40 ¢g-1 11,33 p
44047 Trifolium L. 32,29 abc 27,62 a-¢ 22,97 a-1 19,81 b-1 25,67 a
Ortalama 21,46a 17,53b 13,43¢ 13,29 ¢
Duncan Sx Genotip: 0,220 Bicim sayisi: 0,07 GenotipxBicim sayisi: 0,221

25



Genotipler arasindaki farkin istatistiki olarak onemli olmasi dolayis1 ile yapilan
degerlendirmede (Cizelge 3.4.2.), en uzun yaprak¢ik boyunun 25,67 mm ile 6rneklerin zarar
gormesi nedeni ile teshisi eksik kalan 44047 isimli (7rifolium L.) genotipte, en kisa yaprakeik

boyunun ise 11,33 mm ile 7. nigrescens tiiriine ait 97/59 no.lu genotipte oldugu belirlenmistir.

Bir yillik siire boyunca dort kez bigilen tiggiil tiirlerinde her bicim 6ncesi belirlenen
yaprak¢ik boyu degerleri arasindaki farkin istatistiki olarak Oonemli oldugu saptanmistir

(Cizelge 3.4.2.).

Bicimler arasindaki farkin 6nemli olmasi nedeni yapilan siralamada; en uzun yaprak¢ik
boyunun (21,46 mm) ilk bigimde oldugu, sonraki bi¢cimlerde yaprak¢ik boyu degerlerinde
azalma meydana geldigi, 3. ve 4. bicimde yapilan yaprak¢ik boyu dlgiimlerinin (13,43 ve 13,29
mm) ayni grupta yer aldig1 saptanmistir (Cizelge 3.4.2.).

Genotip x bi¢im sayis1 interaksiyonunda en yiiksek yaprak¢ik boyu degeri 32,47 mm ile
T. repens tiirline ait 148/T-1 no.lu genotipte 1. bicimde dl¢lilmiistiir, ikinci en yiliksek degerin
ise 32,29 mm ile 44047 genotipine ait oldugu belirlenmistir. En kiigiik yaprak¢ik boyunun ise
9,43 mm ile T. repens tiiriine ait 94/T-4 genotipinde oldugu saptanmistir.

Yaprakcik boyuna ait bulgularimiz, 7. nigrescens’de yaprak¢ik boyunun 17,5 mm
oldugunu bildiren arastiricilar (Williams vd. 2001) ile dogadan topladiklar1 ak {iggiil
genotiplerinde yaprak¢ik boyunun 7-24 mm oldugunu bildiren Rosso ve Pagano (2001)’nun

sonuglart ile uygunluk gostermektedir.
3.5 Bitkide komeg sayis1

Trakya bolgesi dogal florasindan toplanan ve segilen {iggiil genotiplerinin kdmeg
sayisina iliskin varyans analiz tablosu Cizelge 3.5.1°de verilmistir. Uggiil tiirlerinin kdmeg
sayisina iligskin varyans analiz tablosuna gore; genotip, bi¢cim sayis1 ve genotip X bigim sayisi

interaksiyonu istatistiki olarak 0,01 diizeyinde 6nemli bulunmustur.

Cizelge 3.5.1. Uggiil genotiplerinin kdmeg sayisina iliskin varyans analiz tablosu

Varyasyon Katsayisi Serbestlik Kareler Kareler FHesap
Derecesi Toplam Ortalamasi.

Tekrarlama 2 170,03 85,016 2,84

Big¢im Sayisi 3 87.027,13 29.009,098 969,34

Genotip 36 493.040,93 12.695,581 457,64

Bi¢im Sayist x Genotip 108 316.850,24 2.933,799 98,03

Hata 294 8.798,40 29,927
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Cizelge 3.5.2.Ucgiil genotiplerinin kdmeg sayisina iliskin degerleri ve énemlilik gruplar1 (2020)

Genotip No Tiir 1. Bicim 2. Bi¢cim 3. Bi¢im 4. Bicim Ortalama
20H42 T. repens 18,25q- 21,250-{ 2925k-w 7,80 y-| 19,14 p
20H45 T. nigrescens 44,00 c-m 125,00 hyy 37,00 g-r 59,00 z-f 66,251
101/T-2 T. repens 59,00 z-f 88,000-u 67,00v- 48,00 -k 65,501
101/T-4 T. repens 200,67a 100,00 I-r 134,67f1  3500h-t 117,58Db
102/T-2 T. constantinapolitanum 66,20 v-_ 10327 k-p 102,40k-q 59,60z-¢ 8287e¢
11/T-1 T. pratense 33,00i-u 5,00 z{| 11,00 v-| 5,00 z{] 13,50 qr
111/T-3 T. repens 70,20 u-~ 88,00 0-u  116,201-m 80,50r-y 88,73 d
113/T-2 T. Striatum 10,00 w-| 8,00 y-| 12,00 v-| 10,00 w-| 10,00 rs
115/T-1 T. repens 74,00 u-\  97,67m-s 9833m-r 38,00g-q 77,001
124/T-2 T. repens 84,40 p-w 88,40 0-u 84,60p-v  28,80kx 71,55g
128/T-1 T. repens 33,44i-u 4833 -k 173,66 bc  31,00j-v 71,61 ¢g
13/1 T. repens 51,007 73,00u-] 35,00 h-t 53,00 J-i 53,00 k
138/T-4 T. repens 75,00t-[  99,67m-r 206,33 a 96,70 m-s 119,43 b
140/T-2 T. repens 51,7571 55,33 81,33 r-x 17,30 r-| 51,43 ke
143/T-4 T. nigrescens 2,00 {| 52,25 M1 10,00 w-| 5,00 z{| 17,31 pq
143/T-7 T. repens 25,661-y  63,00x-c 9,00 x-| 4,00 z{| 25420
143/T-8 T. repens 23,25n-z  35,00h-t 20,25 p-| 8,30 y-| 21,70 op
146/T-2 T. repens 37,00 g-r  56,50[-g  168,00bcd 31,00j-v 73,13 1g
148/T-1 T. repens 154,00 c-f 171,17 bc 149,50 d-g 106,00 jkI 145,17 a
148/T-6 T. repens 31,00j-v 52,0071 45,00 a-1 34,00 i-t 40,50 n
149/T-1 T. repens 4540°-1 42,80d-n 6420x-b  40,50e-0 48,23 kem
156/T-1 T. nigrescens 110,33 j-n 10,00 w-| 178,50 b 142,50 fgh 110,33 ¢
20F15 T. repens 64,35w-a 64,88v-a 44,13b-m 65,40 v- 59,69 j
20C37 T. repens 39,00 fp  71,00u-~ 83,00g-x 45,00a-1 59,50j
20D25 T. repens 61,00y-d 67,50v-_  8250q-x 71,17u" 70,54 gh
20D78 T. nigrescens 41,00 d-o0 45,00 a-1 40,00 e-p 35,00h-t  40,25n
20F11 T. nigrescens 71,00 u-~ 121,00 yk 78,00 s-z 65,00v-a 83,75¢
20G06 T. repens 31,00j-v 54,50 \-h 73,00 u-] 30,00 k-w 47,13 Im
20HO05 T. pratense 13,33u-| 22,75n-z 1,00 12,50 v-| 12,40 rs
20H15 T. repens 35,70 h-s 68,84 u-" 5225 38,20 g-q 48,75 klm
20H25 T. lappaceum 41,00d-0 163,00 b-e 95,00 n-t 37,00 gr 84,00
45/T-7 T. repens 33,33i-u 51,00 " 77,67s-z 20,00 p-| 45,50 m
76/T-1 T. repens 120,00 1-1 102,33 k-q 34,00 i-t 2,00 {]| 64,581
94/T-3 T. repens 73,40 u-\ 145,60 efg 1474efg 6440w-a 107,70 c
94/T-4 T. repens 41,00d-0 12,00 v-| 132,00 gh1 24,00 m-z 52,25k
97/59 T. nigrescens 2,00 {| 15,00 t-| 8,50 y-| 8,50 y-| 8,50 s
44047 Trifolium L. 22,16 0-{ 16,50 s-| 4533 -1 4,00 z{| 22,00 op
Ortalama 53,75¢ 67,69b 76,41 a 39,55d

Duncan Sx Genotip: 1,579 Bicim sayisi: 0,519 GenotipxBi¢im sayisi: 1,579

Ucggiil tiirlerine ait komeg sayis1 dlgiimleri bitkilerin %50 ciceklenme déneminde

(1.bicim 20,05.22, 2.bicim 10.06.22, 3.bicim 04.07.22, 4.bi¢im 08.08.22) belirlenmis ve

ortalamalar1 kaydedilmistir. Istatistiki olarak genotipler aras1 fark ile bicim sayilar1 aras1 fark

27



ile genotip x bigim sayist interaksiyonunun énemli olmasi nedeni ile yapilan degerlendirmeler

Cizelge 3.5.2°de verilmistir.

Genotipler arasindaki farkin istatistiki olarak onemli olmasi dolayis1 ile yapilan
degerlendirmede (Cizelge 3.5.2.); en yliksek komeg sayis1 145,17 adet ile 7. repens tiiriine ait
148/T-1 no.lu genotipte, en diisiik komeg sayisi ise 8,50 adet ile 7. nigrescens tiiriine ait 97/59

no.lu genotipte belirlenmistir.

Bir yillik siire boyunca dort kez bigilen ii¢giil tiirlerinde her bigim dncesi sayimi yapilan

komegler arasindaki farkin istatistiki olarak 6nemli oldugu saptanmistir (Cizelge 3.5.2.).

Bicimler arasindaki farkin 6nemli olmasi nedeni yapilan siralamada; en yiiksek komeg

sayist (76,41 adet ile) liclincii bi¢imde oldugu, saptanmistir (Cizelge 3.5.2.).

Genotip x bi¢im sayis1 interaksiyonunda en yiiksek kdmeg sayisi degerinin 206,33 adet
ile T. repens tiirline ait 3. bicimde 138/T-4 no.lu genotipte, ikinci en yiiksek degerin de 200,67
adet ile 7. repens tiirline ait 1. Bigcimde 101/T-4 no.lu genotipinde oldugu belirlenmistir. En
diisik komeg sayist ise 1,00 adet ile 7. pratense tiiriine ait 20HOS5 genotipinde oldugu

saptanmistir.
3.6 Yesil ot verimi/bitki (g)

Trakya bolgesi dogal florasindan toplanan ve segilen iiggiil genotiplerinin yesil ot
verimine iliskin varyans analiz tablosu Cizelge 3.6.1°de verilmistir. Uggiil tiirlerinin yesil ot
verimine iligkin varyans analiz tablosuna gore; genotip, bi¢cim sayisi ve genotip X bigim sayisi

interaksiyonu istatistiki olarak 0,01 diizeyinde 6nemli bulunmustur.

Bir yillik siire boyunca dort kez bigilen tiggiil tiirlerinde her bigim dncesi belirlenen yesil

ot verimi arasindaki farkin istatistiki olarak onemli oldugu saptanmistir (Cizelge 3.6.3.).

Cizelge 3.6.1. Uggiil genotiplerinin yesil ot verimine iliskin varyans analiz tablosu

Varyasyon Katsayisi Serbestlik Kareler Kareler FHesap
Derecesi Toplam Ortalamasi.

Tekrarlama 2 3.565,68 1.782,840 3,42

Bigim Sayisi 3 2.301.790,15 767.263,383 1472,69

Genotip 36 4.445.037,09 123.473,253 237,00

Bi¢im Sayist x Genotip 108 3.084.039,56 28.555,922 54,81

Hata 294 153.172,29 520,994
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Cizelge 3.6.2. Uggiil genotiplerinin toplam yesil ot verimine iliskin varyans analiz tablosu

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler FHesap
Katsayisi Derecesi Toplamm Ortalamasi.

Tekrarlama 2 16.506 8.253 4,582*
Genotip 36 17.612.290 489.230,278 271,637**
Hata 72 129.675 1.801

Ucgiil tiirlerine ait yesil ot verimi Sl¢iimleri bitkilerin %50 ¢iceklenme doneminde
(1.bicim 20.05.22, 2.bi¢cim 10.06.22, 3.bicim 04.07.22, 4.bi¢im 08.08.22) belirlenmis ve
ortalamalar1 kaydedilmistir. Istatistiki olarak genotipler arasi fark ile bi¢im sayilar1 arasi fark
ile genotip x bi¢im sayis1 interaksiyonunun dnemli olmasi nedeni ile yapilan degerlendirmeler

Cizelge 3.6.3.’te verilmistir.

Genotipler arasindaki farkin istatistiki olarak onemli olmasi dolayisi ile yapilan
degerlendirmede (Cizelge 3.6.3.); en yiiksek yesil ot verimi 501,63 g ile T. repens tiirline ait
148/T-1 no.lu genotipte Ol¢iilmiis olup, en diistik yesil ot verimi ise 4,00 gr ile T. nigrescens

tiirline ait 97/59 no.lu genotipte goriilmiistiir.

Bicimler arasindaki farkin 6nemli olmasi nedeni yapilan siralamada; en yiiksek yesil ot
verimi (256,97 g) ilk bi¢imde oldugu, sonraki bigimlerde yesil ot verimi degerlerinde azalma
meydana geldigi, 3. ve 4. bi¢imde yapilan yesil ot verimi 6l¢iimlerinin (156,27 g ve 62,23 g)
oldugu saptanmistir (Cizelge 3.6.3.).

Cizelge 3.6.3. Uggiil genotiplerinin yesil ot verimine (g) iliskin degerleri ve énemlilik gruplari
(2020)

Genotip No Tiir 1. Bicim 2. Bi¢im 3.Bicim 4.Bicim  Ortalama Toplam
20H42 T. repens ! _LO’OO 7534eu 6542 2420qu  68,74r  24>62T
20H45 T. nigrescens BT 109,33 47,17 47,00 gu 90,13 q ziz,oo
101/T-2 T repens 2P 26000k 12000]u 33.001u 20858h 00
1167,66
101/T-4 T repens 660.00b 27467kw 213000 2000ru 29192¢ |
10212 T. constantinapolitanum ;1 p3 % 2930014 22340na 12820\ 23940¢f
11/T-1 T pratense 16008 1s00su 3000mp 1000w 25255 MO
1T-3 T repens 2PP st 25260k\ 17080t 29479¢ TP
13/T-2 T striatum 61500 1300t 2000ru  1600su 0600 664,00kl
bc Imn m
1ST-1 T repens 200 260.50ky  26333ky 14600 272960 (M
124/T2 T repens 2_1;’80 288251u 173,80s-g 104,00 -u 219,46 gh 2}717’85
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Cizelge 3.6.3. Uggiil genotiplerinin yesil ot verimine (g) iliskin degerleri ve énemlilik gruplari

(2020) (devam)
1281 T repens 223301000 35233Em 11700 }u 25067 100
13/1 T. repens 1353’00 320,00 g0 22600m- 69.00e-u 229,50 Ip ?gls,oo
1384 T repens 2_202’00 40500e§  34500fn 12970 [u 30043bc 2000
14012 T repens P20 g733ba 181L000f  3950ku 112460p ot
143/T-4 T nigrescens 121 L4 ™ 3000k 1533stu 10,00t 21445t o7
143/T-7 T repens 0600 12000Ju  6500cu 15005 6667r  2O%0T
143/T-8 T repens ]113 A2 9825cu 4140ju 29,00nu 68,02t 3132’06
146/T2 T repens 2230 1g00rf 240501 12000 DB R0
148/T-1 T repens 882,50a 510,00 cde 508,00 cde 106,00\u 501,63a 2006,50
148/T-6 T repens 2690 10500 _u 87.00b-u  23.00qu 85.25qr 13);”’00
149/T-1 T repens 1%_5[6’60 1332524 18720p-c 103,007 Jo0 05003
156/T-1 T nigrescens 7 00 € 4700 gu 20450 0-d  69,00c-u 98,88 pq (3)19)5’50
20F15 T. repens j2_§/1,00 351,71 fm 97,75'-u 5630 fu 196,69 1j ;86’74
20037 T repens 20609 26400ky 10800 _u 117.00]u [>T 09300
20D25 T. repens i_l];) S0 277.00j-w 96,002 43,50i-u 156,75 mn 16;‘17’00
20D78 T. nigrescens i?b9’00 180,00 r-f 97,00 a-u 6,00 tu 123,00 o 492,00 n
20F11 T. nigrescens ]I_LS’OO 539,00 bed 205,33 0-c  162,00u-k 255,33 de i021’33
20G06 T. repens U230 1610000 10600 w 77.00du 120130 100
20H05 T pratense PO s414ka 17750 1000w 33725 PBPS
20HIS T repens 2}5’30 260,59 k-z  102.92°-u 4470 hu 181,62 jkI j7k26=52
20H25 T. lappaceum 269 5100w 59.00eu 28000 91007  OHOP
45/T-7 T repens 2390 16950t 111007 9130baw (0020 S54S]
61 T repens 200 27100kx 7400eu  1800ru 20475m 50
94T3 T repens ffgz’87 26275ky 37720£k  18400rf 314206 20!
94/T-4 T. repens ivs i’OO 155,00 v-0 273,00 kx 24,00 p-u 151,00 n fr?“’oo
97/59 T. nigrescens 4,00u 4,00u 4,00u 4,00u 4,00t 65,51t
44047 Trifolium L. 18077 35850 kew 158,00 v-m 26,50 pu 180,94 jKI j7k25’55
Ortalama 256,97 207.94b  15627c  62.,53d
. Bigim. GenotipxBigim say1si: .
Duncan Sx Genotip: 6,589 ZERI;S; 6,589 Toplam genotip: 24,169
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Genotip x bi¢im sayis1 interaksiyonunda en yiiksek yesil ot verimi degerinin 882,50 g
ile T. repens tiiriine ait olup 1. bicimde 148/T-1 no.lu genotipte, ikinci en yiiksek degerin de
660,00 gr ile T. repens tiirii olan 148/T-1 genotipte oldugu belirlenmistir. En diisiik yesil ot

verimi ise 10,43 g ile T. nigrescens tiiriine ait 97/59 genotipinde oldugu saptanmaistir.

Dogu Anadolu’da yapilan arastirmada melez tggiilde yilda 2-3 bi¢im alindigt
belirtilmektedir. Ak ticgiilde ise 4 bigimden kaliteli ot {iretimi alindig1 bilinmektedir.

3.7 Kuru ot verimi/bitki (g)

Trakya bolgesi dogal florasindan toplanan ve segilen ii¢giil genotiplerinin kuru ot
verimine iliskin varyans analiz tablosu Cizelge 3.7.1°de verilmistir. Uggiil tiirlerinin kuru ot
verimine iligkin varyans analiz tablosuna gore; genotip, bigim sayisi ve genotip X bigim sayisi

interaksiyonu istatistiki olarak 0,01 diizeyinde 6nemli bulunmustur.

Cizelge 3.7.1. Uggiil genotiplerinin kuru ot verimine iliskin varyans analiz tablosu

Varyasyon Katsayisi Serbestlik Kareler Kareler FHesap
Derecesi Toplamm Ortalamasi.

Tekrarlama 2 732,22 368,612 107,34

Bi¢im Sayisi 3 219.418,95 73.139,650 2.1298,13

Genotip 36 410.636,44 11.406,568 3.321,57

Bicim Sayis1 x Genotip 108 299.578.45 2.773,875 807,75

Hata 294 1.009,62 3,434

Bitkilerin %350 ¢iceklenme doneminde (1.bi¢im 20.05.22, 2.bi¢cim 10.06.22, 3.bi¢cim
04.07.22, 4.bicim 08.08.22) yesil ot amaciyla bigilmesinden sonra ot kurutma kabinlerinde
kurulmus, tartilmis ve kaydedilmistir. Yapilan analizler sonucunda genotipler arasi fark, bigim
sayilar arasi fark ile genotip x bi¢im sayis1 interaksiyonunun istatistiki olarak énemli olmasi

nedeni ile yapilan degerlendirmeler sonucunda hazirlanan veriler Cizelge 3.7.3’de verilmistir.

Genotipler arasindaki farkin 6nemli olmasi dolayisi ile yapilan degerlendirmede
(Cizelge 3.7.3); en yiiksek kuru ot verimi 138,89 g ile T. repens tiiriine ait 148/T-1 no.lu
genotipte, en diislik kuru ot verimi ise 8,66 g ile T. pratense tiiriine ait 20H0S5 no.lu genotipte

belirlenmistir.

Bir yillik siire boyunca dort kez bigilen tiggiil tiirlerinde her bi¢im 6ncesi belirlenen kuru

ot verimi arasindaki farkin istatistiki olarak dnemli oldugu saptanmistir (Cizelge 3.7.3).
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Cizelge 3.7.2. Uggiil genotiplerinin toplam kuru ot verimine iliskin varyans analiz tablosu

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler FHesap
Katsayisi Derecesi Toplamm Ortalamasi.

Tekrarlama 2 3.108,20 1.554,10 45,813**
Genotip 36 1.632.282,00 45.341,17 1.336,628**
Hata 72 2.442,40 33,92

Bir y1llik siire boyunca dort kez bigilen tiggiil tiirlerinde her bigim dncesi belirlenen kuru

ot verimi arasindaki farkin istatistiki olarak énemli oldugu saptanmistir (Cizelge 3.7.3).

Bigimler arasindaki farkin 6nemli olmasi nedeni yapilan siralamada; en yiiksek kuru ot

verimi (71,56 g) ikinci bigimde oldugu saptanmistir (Cizelge 3.7.3.).

Genotip x bi¢im sayis1 interaksiyonunda en yiiksek kuru ot verimi degerinin 240,00 g

ile T. repens tiiriine ait 3. Bigcimde 148/T-1 no.lu genotipte, ikinci en yiiksek degerin de 185,27

gile T. repens tiiriine ait 94/T-3 genotipinde oldugu belirlenmistir. En diistik kuru ot verimi ise

1,77 g ile T. nigrescens tiiriine ait 97/59 genotipinde oldugu saptanmistir.

Cizelge 3.7.3. Uggiil genotiplerinin kuru ot verimine (g) iliskin degerleri ve énemlilik gruplar

(2020)
Genotip No Tiirii 1. Bicim 2. Bicim 3. Bicim 4. Bicim Ortalama Top
20H42 T. repens 27,50 g-w 20,00 v-~ 26,50 r-x 7,23 -%0  20,31v §1’23
. 130,77
20H45 T. nigrescens 45,00 f-1 59,00 ,-c 15,00y-... 11,77 }-%0 32,69t |
257,03
101/T-2  T. repens 108,00 1-o 88,00 s-y 52,00b-h 9,00 ,-%0 64,251 h
375,43
101/T-4  T. repens 151,00 ef 115,00kl 103,00 m-p 6,43 f-% 93,86¢ d
. . . 330,93
102/T-2  T. constantinapolitanum 96,27 p-t 95,00 p-u 100,80 n-q 38,87jp 82,731 of
11/T-1 T. pratense 19,00 w-€ 4,00 -%0 14,00 z-f 2,90 %o 9,98 w ;9’90
. . 370,76
111/T-3 T repens 80,00 xyz 109,751 124,204k 56,81 -e 92,69 ¢ d
. 177,47
113/T-2 T striatum 160,07 de 5,00 ...-%o0 7,00 ,-%0 5,40 ,-%0 44,37 n i
115/T-1 T repens 92,00g-u 98,0000-s 170,50 ¢ 52,71 b-h 103,30 ¢ 3]3’2]
292,97
124/T-2  T. repens 80,80 w-z 91,00 g-w 91,60q-v  29,57g-v 73,24h o
. 333,93
128/T-1  T. repens 75,00z 98,500-r 128,00 h;j 32,440-s 83,491 .
314,31
13/1 T. repens 89,00r-x 116,00kl 88,00s-y  21,31u-} 78,58¢g P
. 438,80
138/T-4  T. repens 96,50 p-t 144,00 fg 160,00 de  38,30j-p 109,70 b b
162,46
140/T-2  T. repens 37,33k-q 31,00 0-u 81,50 v-z 12,63 |-~ 40,620 ik
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Cizelge 3.7.3. Uggiil genotiplerinin kuru ot verimine (g) iliskin degerleri ve énemlilik gruplar

(2020) (devami)
143/T-4 T. nigrescens 11,53 }-%0 13,33 {-i 8,33 ,-%o 2,87 %o 9,02 w 36,07 p
143/T-7 T. repens 2125u-} 57,00 22,00 t-| 380 1% 2601t rlr?r:l,OS
143/T-8 T. repens 37,001-q 23,50s-{ 1620y-f 7,43 %o 21,03 v 84,13 0
146/T-2 T. repens 68,50[-* 64,00]-a 111,50 Im 2,54 %o 61,64 j 246,54 h
148/T-1 T. repens 137,00 gh 152,00 ef 240,00 a 26,55 r-x 138,89a  55556a
148/T-6 T repens 32000t 40,00i-0  41,00i-0 6,36 f% 29845 11519’36
149/T-1 T. repens 61,00 "-b  43,75h-m 74,00 z-] 25,13 s-y 50,97 m 203,881
156/T-1 T. nigrescens 22,00t-|  21,00u-} 79,50 xyz 15,45 y-» 34,49 a 137,951
20F15 T repens 66,67\ 133,57l 41,00i-0 15,08 y-... 64,081 256,32 h
20C37 T. repens 54,00a-g 87,00ty 48,00 d-j 28,71 g-w 54,43 kl 209,641
20D25 T repens 28,00 g-w 125,00 1jk 41,00 i-o 9,36 ,-%o 50,84 m 208,941
20D78 T nigrescens 58,00 -d 52,00b-h 44,00 g-1 1,82 %o 38,95p 157,14 k
20F11 T nigrescens 41,00i-0 164,00 cd 86,00 u-y 45,71 f-1 84,181 327,28 ef
20G06 T. repens 47,50 ek  50,00c-i 55,00 a-f 22,52 t-| 43,75n 171,85 jk
20HO5 T. pratense 14,00 z-t 10,29 €-%0 7,50 ,-» 2,87 %o 8,66 w 39,65p
20H15 T. repens 91,17g-v  99,080-r 42.82h-n 12,48 |-~ 61,39 250,08 h
20H25 T lappaceum 36,001-r 58,00 -d 24,00s-z 6,30 f-%o 31,08 s 124,301
45/T-7 T repens 78,50 yz[ 48,00d-j 56,33 a-e 21,03 u-} 50,96 m 203,861
76/T-1 T repens 96,00 p-u 80,00 xyz 40,00 i-0 520...-% 55,30k 221,201
94/T-3  T. repens 91,34 g-v 68,00\-  18527b 58,62 "¢ 100,81d  403,25¢
94/T-4 T repens 33,00n-s 59,00 ~-c 118,00 jkl 9,60 €-%o 54,90 k 219,601
97/59  T. nigrescens 33,66 m-s 32,49 0-s 29,49 p-v 1,77 %o 2435v 97,27 no
44047  Trifolium L. 51,40b-h 92,50 q-u 58,60 *-c 10,44 ~%0 53,241 209,141
Ortalama 64,00b 71,56a 71,13a 18,03¢

Duncan Sx  Genotip: 0,535 Bigim Sayist: 0,176

Genotip x Bigim Sayist: 0,534 Toplam genotip: 3,317

3.8 Kalite analizleri

Kuru ot verimi i¢in hazirlanan bitkilerden alinan kuru ot 6rnekleri 1 mm’lik elekten

gececek sekilde ogiitiilerek analize hazirlanmistir.

1190950 no.lu TUBITAK projesi gergevesinde 2020 yilinda toplanan ve ekimi yapilan

farkl Gicgiil tiirlerine ait yliksek ot verimine sahip genotiplerinden segilerek en iyi gelisme

gosteren 37 genotip %50 ¢igeklenme donemine ulastifinda bigilmistir. Y1l boyunca toplam 4

kez bicilen genotiplerin ot verimleri belirlenmistir. ilk ii¢ bicimden elde edilen ot drneklerinin

kalite 6zelliklerinin belirlenmesi amaciyla kimyasal analizleri yapilmistir. Analizle sonucunda

elde edilen ham protein, ham seliiloz, ham kiil, ADF ve NDF degerlerine iliskin veriler temel

istatistik kavramlar1 ¢ergcevesinde degerlendirilmis ve Cizelge 3.8.1°da 6zetlenmistir.
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Cizelge 3.8.1. Uggiil genotiplerinin kimyasal analiz sonuglarina iliskin degerler ve temel istatistiki analiz sonuglar

Genotip Hp Hs Hk ADF NDF

Bicim say1 1 2 3 1 2 3 1 2 3 1 2 3 1 2 3
20H42 19,26 15,87 13,81 24,9 25,04 24,03 9,43 9,93 11,74 30,1 31,98 39,87 45,29 47,06 53,78
20H45 194 14,38 14,49 23,9 29,27 28,04 9,11 8,94 10,85 29,33 35,07 38,87 43,24 53,03 51,76
101/T-2 19,85 19,21 13,26 22,7 26,73 23,15 10,56 8,3 8,83 28,48 33,14 35,83 38,46 41,66 57,64
101/T-4 17,5 18,77 16,38 22,3 25,4 23,75 8,93 7,4 8,18 38,66 28,32 26,22 49,63 41,05 39,12
102/T-2 15,3 15,63 17,1 22,4 22,02 22,53 9,17 8,064 7,1 37,35 35,43 33,52 46,63 45,98 47,25
11/T-1 20,01 21,28 11,26 21,6 21,03 25,82 9,79 8,9 9,28 28,56 27,24 39,62 39,45 41,57 58,71
111/T-3 19,06 19,61 15,27 234 26,76 23,19 6,69 8,05 7,23 38,71 32,31 36,45 49,05 41,88 46,42
113/T-2 14,6 13,85 14,29 21,35 25,74 24,84 8,43 8,00 7,53 36,36 42,01 35,72 44,45 56,45 44,87
115/T-1 19,4 19,22 14,89 21,56 23,42 24,06 8,43 8,9 6,4 31,69 31,67 36,78 42,57 39,17 50,69
124/T-2 19,75 20,49 17,46 23,42 26,79 21,64 10,73 8,34 6,35 33,32 31,47 38,83 41,89 42,05 45,38
128/T-1 16,34 21,29 15,39 22,64 25,97 21,8 8,89 7,4 10,7 36,57 29,84 38,28 47,6 41,9 52,53
13/1 17,2 18,97 18,83 24,44 27,14 23,37 9,23 8,52 6,89 27,68 31,96 41,85 39,56 41,53 48,19
138/T-4 16,4 16,28 19,24 23,6 28,74 22,23 8,71 8,11 7,54 36,45 37,98 29,36 47,56 47,6 41,27
140/T-2 14,13 22,04 19,62 24,73 22,61 21,17 8,13 8,23 9,78 41,13 29,17 31,81 52,75 38,01 42,39
143/T-4 13,4 10,74 11,48 22,45 28,8 28,44 7,99 9,68 7,23 41,45 45,27 41,62 54,56 60,96 51,56
143/T-7 16,35 16,22 18,01 23,61 28,44 23,91 8,13 8,53 7,17 38,68 39,36 30,09 49,48 49,83 41,43
143/T-8 19 16,61 13,79 24,98 26,5 27,02 8,23 8,52 8,5 32,75 38,55 41,58 43,54 49,78 49,31
146/T-2 15,3 17,69 11,61 29,43 29,6 25,95 9,79 8,73 7,2 33,25 36,4 37,5 47,95 45,98 53,87
148/T-1 18,35 19,89 13,64 23,65 26,28 22,05 9,85 8,4 6,78 29,66 29,55 39,34 41,73 41,96 56,82
148/T-6 14,09 17,1 14,56 24,54 21,68 22,04 8,95 8,01 5,89 36,13 32,45 36,44 53,25 42,36 53,41
149/T-1 17,95 18,55 11,75 20,6 20,6 21,19 9,23 8,1 8,02 32,56 31,73 39,99 42,33 41,38 59,89
156/T-1 23,69 12,54 14,07 22,38 22,38 27,45 8,62 8,38 8,56 28,77 45,23 36,8 36,75 52,3 49,92

10,68
20F15 17,34 23,17 14,13 22,35 20,94 24,35 8,02 7,63 38,97 29,91 35,72 45,45 38,12 48,82
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Cizelge 3.8.1. Uggiil genotiplerinin kimyasal analiz sonuglarma iliskin degerler ve temel istatistiki analiz sonuglar1 (devami)

20C37 18,1 18,37 20,09 23,6 27,66 23,89 8,23 8,13 6,65 29,81 35,95 39,96 41,63 41,4 57,95
20D25 14,64 13,9 12,3 27,6 28,96 24,43 9,79 8,83 8,24 34,68 42,35 38,66 43,66 59,14 57,17
20D78 18,38 13,51 15,89 20,75 21,01 22,76 8,13 8,27 6,91 33,65 39,69 36,4 44,56 45,22 47,36
20F11 18,4 17,18 19,67 27,33 29,32 23,72 9,6 8,87 6,69 29,78 35,64 29,38 43,65 44,01 41,53
20G06 17,64 19,41 11,15 23,6 23,11 25,05 8,91 8,47 7,15 28,69 38,49 42,43 39,56 48,02 58,32
20HO05 18,32 14,01 13,5 29,28 27,14 23,71 9,6 8,12 7,63 34,54 40,61 39,71 49,41 59,44 52,11
20H15 19,09 13,21 11,98 24,28 24,19 22,98 7,78 6,99 6,068 31,35 40,23 36 46,2 57,99 46,13
20H25 19,94 16,62 15,81 21,95 22,69 24,31 8,83 7,05 7,46 30,22 37,65 36,03 41,01 47,55 48,74
45/T-7 18,4 18,13 17,65 21,46 21,13 24,45 7,99 6,54 6,59 32,69 31,25 31,63 423 46,23 39,22
76/T-1 19,18 19,78 12,55 24,6 26,36 23,64 8,11 7,28 9,23 33,56 35,16 39,2 44,78 42,09 57,13
94/T-3 18,25 17,66 15,86 274 223 26,29 9,23 6,78 8,84 35,15 33,57 36,98 49,18 41,2 48,91
94/T-4 17,22 20,45 14,55 25 22,8 24,13 7,31 7,51 10,05 39,86 31,34 38,1 49,81 40,16 47,24
97/59 14,4 15,29 16,54 23,71 27,1 25,67 8,75 8,13 8,97 36,58 39,55 32,66 51,69 54,58 43,98
44047 15,3 13,71 18,17 24,53 31,48 24,21 8,98 7,92 7,72 38,73 39,23 31,76 53,23 55,58 44,61
Ort. 16,68 24,42 8,34 35,26 47,24

Min. 10,47 20,60 5,89 26,22 36,75

Maks 23,69 31,48 11,74 45,23 60,96

Sx 2,80 2,45 1,1 4,33 5,95

Varyans 7,84 6,00 1,24 18,75 35,38

Cv 16,79 10,03 10,03 13,52 12,59
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3.9 Ham protein oram (%)

Vejetatif donemde bulunan bitkinin ham protein igerigi olgunlagsmis ve biiyiimesini
tamamlamis bitkilerden daha yiiksektir. Bitki olgunlastikca yapraklarin sap kismina olan
oranini azaltmakta ve olgunlagsmayla birlikte ham protein igerigi de azalmaktadir (Buxton,
1996). Farkl1 iiggiil tiirlerinin %50 ¢igeklenme doneminde bigilmis ve ilk 3 bigimden elde edilen
toplam 111 6rnegin ham protein orani, ortalama %16,68 olarak saptanmistir. En diisiik protein
orani %10,74 olarak T. nigrescens tiirline ait 143/T-4 no.lu genotipte, en yiiksek ise %23,69 ile
yine (7. nigrescens) ayni tiire ait 156/T-1 no.lu genotipte saptanmistir. Elde edilen verilerin
varyansinin 7,84, CV degerinin ise 16,79 olmasi, ham protein oran1 bakimindan farkl: tiirlere
ait genotipler arasinda 6nemli farklar oldugunu gostermektedir. Konuya iligkin sonuglarimiz ak
ticgiilde ham protein iceriginin %17,1 oldugunu bildiren Acar ve As¢1 (2006)’nin bulgulari ile

benzer bulunmustur.
3.10 Ham seliiloz orani (%)

Bitkisel kaynakli yemlerin iskeletini olusturan bu madde grubu, gevis getirenlerin
disindaki hayvanlar i¢in gii¢ sindirilebilen hatta hi¢ sindirilemeyen, dolayisiyla sadece sindirim
sistemini doldurup fiziksel tokluk olusturarak onun normal ¢alismasina katkida bulunan lignin,
seliiloz ve hem seliillozdan olugsmaktadir. Yabani 6zellige sahip farkli {i¢giil tiirlerine ait ot
orneklerinin ham seliiloz oranlar1 arasinda 6énemli farklarin oldugu; en diisiik seliiloz oram
%20,60 olarak 149/T-1 no.lu genotipte, en ylksek ise %31,48 ile 44047 genotipinde
saptanmistir. Elde edilen verilerin varyansinin 6,00, CV degerinin ise 10,03 olmasi, ham seliiloz
oran1 bakimindan farkl tiirlere ait genotipler arasinda onemli farklar oldugunu gosterirken
%24,42 olan ortalama ham seliilloz oranimnin altinda orana sahip tiirlerin daha kaliteli ot

uirettikleri sOylenebilir.
3.11 Ham kiil orani (%)

Kaliteli kaba yemler ornegin lggiiller usuliine uygun yakildiginda geriye kalan
yanmamis maddelerin tiimiine “ham kiil” ad1 verilir. Ham kiil oran1 ayn1 zamanda bitkilerin
makro ve mikro besin elementi iceriklerinin bir gostergesidir. Mineral maddeler bitkiler igin
hayati derecede dneme sahiptir. Baklagillerin bugdaygillere kiyasla daha fazla mineral madde
icerigine sahip oldugu bilinmektedir. Dogal floradan toplanan farkli iiggiil tilirlerine ait ot
orneklerinin ham kiil oranlar1 arasinda 6nemli farklarin oldugu; en diisiik ham kiil oranm1 %5,89
olarak T. repens tiiriine ait 148/T-6 no.lu genotipte, en yiiksek ise %11,74 ile yine Ak ti¢giilde
20H42 genotipte saptanmistir. Elde edilen verilerin varyansinin 1,24, CV degerinin ise 10,03
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olmasti, ham kiil oran1 bakimindan farkl tiirlere ait genotipler arasinda 6nemli farklar oldugunu
gostermektedir. Bulgularimiz ak {i¢giilde ham kiil oranint %13,74 oldugunu bildiren Basaran

vd. (2006)’nin sonuglarina yakin bulunmustur.
3.12 ADF oram (%)

Bitkilerdeki ADF orani, seliiloz ve ligninin oranin1 gostermektedir. %50 ¢i¢eklenme
doneminde bigilen 37 farkli ticgiil tiirliniin 3 kez bi¢iminden elde edilen toplam 111 ot drneginin
ADF orani, ortalama %35,26 olarak saptanmistir. Rohweder vd. (1978) bildirislerine gore; elde
edilen %35,26 ADF degerinin 1. Kalite degerine sahip ot iiretildigini gdstermistir. En kaliteli
otun %26,22 ADF oranina sahip 101/T-4 no.lu genotipten elde edildigi belirlenmistir. ADF
oranin yiikselmesi ile %45,23 oranina sahip olan 156/T-1 no.lu genotipten 4. Kalitede ot elde
edildigi saptanmistir. Elde edilen verilerin varyansinin 35,38 CV degerinin ise 13,52 olmasi,
ADF oram1 bakimindan farkli tiirlere ait genotipler arasinda onemli farklar oldugunu

gostermistir.
3.13 NDF orani (%)

NDF bitkide hiicrenin ¢eper maddeleri olan seliiloz, hemiseliiloz ve ligninden meydana
gelmektedir. Baklagiller, bugdaygillere oranla daha az hiicre ¢eperine sahiptirler, bu nedenle
sindirilebilirlikleri daha yiiksektir (Wilson, 1993). En kaliteli otun %36,75 NDF oranina sahip
156/T-1 no.lu genotipten elde edildigi belirlenmistir. NDF oranin yiikselmesi ile %60,96
oranina sahip olan 143/T-4 no.lu genotipten 4. Kalitede ot elde edildigi saptanmistir. Elde edilen
verilerin varyansimnin 18,75, CV degerinin ise 12,59 olmasi, ADF oran1 bakimindan farkli

tiirlere ait genotipler arasinda 6nemli farklar oldugunu gostermektedir.
3.14 IKIiLI ILISKILER

Uggiil genotiplerinin verim, verim unsurlar1 ve kimyasal 6zelliklerine iliskin korelasyon

tablosu Cizelge 3.14.1°de verilmistir.

Ana sap uzunlugu — sap ¢api; ana sap uzunlugu ile olumlu ve 0,01 diizeyinde énemli (r=
0,683*%) iligki gosteren sap ¢api, yaprakcik boyu (1= 0,472*%*), (r= 0,291**), HK (r= 0,262%%*)
olumlu ve 0,01 diizeyinde giivenli bir iligki belirlenmistir. NDF orani ile ise (r= 0,225%) ile
olumlu ve 0,05 diizeyinde giivenli bir iliski belirlenmistir. Sap ¢apiin diger karakterler ile
Ornegin bitkide kdmeg sayist (r=-293**) ile kuru ot verimi (r=-230**) arasinda 0,01 diizeyinde
onemli, bitki yesil ot verimi arasinda ise 0,05 diizeyinde 6nemli ve olumlu iliski saptanmustir.

Konuya iligkin sonu¢larimiz; Aygiin ve Olgun (2015)’un cayir tiggiiliinde bitki boyu ile sap
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capt arasinda (r= 0,871**) olumlu ve 0,01 diizeyinde iliski oldugunu bildiren sonuclar ile

benzerlik gostermistir.

Ana sap uzunlugu, yaprakeik eni; ana sap uzunlugu yaprakeik eni arasinda (r= 0,53 1*%*)
0,01 diizeyinde 6nemli ve olumlu iligki saptanmistir. Yaprakeik eninin diger karakterlerle olan
iligkisinde; yesil ot verimi (r= 0,468**) kuru ot verimi (r= 421**) ham kiil oran1 (r= 0,354%%*),
ham protein oran1 (r= 0,340**) olumlu ve 0,01 diizeyinde 6nemli, yaprak¢ik boyu oraninda
(r=0,240%*) olumlu ve 0,05 diizeyinde énemli iligki belirlenmistir, NDF orani ile (r= -0,314%%*)
ve ADF oranmi arasinda ise (= -0,294**) olumlu ve 0,01 diizeyinde iliski saptanmuistir.
Bulgularimiz; cayir ti¢giiliinde yapilan bir arastirmada bitki boyu ile yaprakg¢ik eni arasinda (r:
0,678**) olumlu ve 0,01 diizeyinde iliski oldugunu bildiren Aygiin ve Olgun (2015)’un

sonuglari ile uygunluk gostermektedir.

Ana sap uzunlugu — yaprakeik boyu; ana sap uzunlugu ile yaprak¢ik boyu arasinda (r=
0,407**) olumlu ve 0,01 diizeyinde énemli, yaprak¢ik boyu ile ham seliiloz orani arasinda da
(r=0,341**) yine olumlu ve 0,01 diizeyinde 6nemli iligki saptanmistir. Cayir iiggiiliinde yapilan
bir arastirmada; bitki boyu ile yaprak¢ik boyu arasinda (r: 0,780**) olumlu ve 0,01 diizeyinde
iliski oldugu bildirilmistir (Aygiin ve Olgun, 2015). Bulgularimiz literatiir bildirisleri ile
yakinlik gostermektedir.

Ana sap uzunlugu — kdmeg sayisi; ana sap uzunlugu ile (r= 0,303**) olumlu ve 0,01
diizeyinde 6nemli iliskiye sahip komeg sayisinin kuru ot (r= 0,614**) ve yesil ot (r= 0,581*%)

oraninda 0,01 diizeyinde 6nemli ve olumlu iliski oldugu belirlenmistir.

Ana sap uzunlugu — yesil ot verimi; ana sap uzunlugu ve yesil ot verimi arasinda (r=
0,015) olumlu ancak 6nemsiz bir iliski belirlenmistir. Yesil ot veriminin diger karakterlerle olan
iliskisinde kuru ot verimi (r= 0,962**), ham protein orani ile (r= 0,269**) 0,01 diizeyinde
onemli ve olumlu iligki belirlenmistir. NDF orani ile (r= -0,259**) oraninda 0,01 diizeyinde
onemli, ADF orani ile arasinda ise (r= -0,202*) 0,05 diizeyinde olumsuz iliski belirlenmistir.
Sirbistan dogal florasindan toplanan g¢ayir tiggiilii genotiplerinin bitki boyu- yesil ot verimi
arasinda (r= 570**) olumlu ve 0,01 diizeyinde 6nemli iliski oldugu saptanmistir (Radinovig ve

ark.2022). Arastiricilarin bulgular1 bizim sonug¢larimizla uyumlu bulunmustur.

Ana sap uzunlugu — kuru ot verimi; ana sap uzunlugu ve kuru ot verimi arasinda (r=
0,005) olumlu ancak 6nemsiz bir iliski belirlenmistir. Kuru ot veriminin diger karakterlerle olan
iligkisinde ham protein (r= 0,241%*) 0,05 diizeyinde 6nemli ve olumlu iligki belirlenmistir. NDF

orani ile (r=-0,220%*), ADF orani ile (r=-0,188%*) 0,05 diizeyinde olumsuz iliski belirlenmistir.
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Sirbistan dogal florasindan toplanan g¢ayir {iggiilii genotiplerinin bitki boyu yesil ot verimi
arasinda (r: 600**) olumlu ve 0,01 diizeyinde 6nemli iligki oldugunu bildiren Radinovig ve ark.

(2022)'nin bulgular1 ile benzer oldugu saptanmustir.

Ana sap uzunlugu — ham protein verimi; ana sap uzunlugu ve ham protein verimi
arasinda (r= 0,090) olumlu ancak 6nemsiz bir iliski belirlenmistir. Ham protein veriminin diger
karakterlerle olan iliskisinde NDF orani ile (r=-0,779**), ADF oranu ile (r= -0,724**) olumsuz
ve 0,01 diizeyinde onemli iligki belirlenmistir. Ham seliilloz orani ile ise (r= -0,223%*) 0,05

diizeyinde olumsuz iliski belirlenmistir.

Ana sap uzunlugu — ham seliilloz verimi; ana sap uzunlugu ve ham seliilloz verimi
arasinda (r= 0,177) olumlu ancak 6nemsiz bir iliski belirlenmistir. Ham seliiloz veriminin diger
karakterlerle olan iligkisinde NDF orani ile (1= 0,267**) 0,01 diizeyinde 6nemli ve olumlu iliski

belirlenmistir. ADF orani ile (1= 0,225%*) 0,05 diizeyinde 6nemli ve olumlu iligki belirlenmistir.

Ana sap uzunlugu — ham kiil orani; ana sap uzunlugu ve ham kiil oran1 arasinda (r=
0,325*%*) diizeyinde 6nemli ve olumlu iliski belirlenmistir. Ham kiil oraninin diger karakterlerle
olan iligkisinde ise ADF orani ile (1= -0,081), NDF oran1 (1= -0,041) arasinda olumsuz ancak

Onemsiz iligski oldugu belirlenmistir.

Ana sap uzunlugu - ADF orani; ana sap uzunlugu le ADF orani arasinda (r= -0,048)
diizeyinde olumsuz iliski belirlenmistir. ADF oraninin diger karakterlerle olan iligkisinde NDF

ile (r=0,826**) 0,01 diizeyinde olumlu ve 6nemli iliski belirlenmistir.

Ana sap uzunlugu — NDF orani; ana sap uzunlugu ve NDF oran iliskisinde (r= -0,025)

oraninda olumsuz iligki belirlenmistir.
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Cizelge 3.14.1.
109)

Trakya bolgesi dogal florasindan toplanan farkli ti¢giil tiirlerine ait genotiplerin énemli baz1 karakterleri arasindaki ikili iligkiler (n-2:

Ana sap uz. Sap capt  Yaprakeik e. Yaprakeik b. Komegs.  Yesil ot Kuru ot Hp Hs Hk ADF NDF
Ana sap uz. 1
Sap capi 0,683** 1
Yaprakeik e. 0,531%** 0,211 1
Yaprakeik b. 0,407** 0,472%*  0,240** 1
Komeg s. -0,303** -0,293**  -0,038 -0,114 1
Yesil ot 0,015 -0,195% 0,468** -0,037 0,581** 1
Kuru ot 0,005 -0,230**  0,421** -0,141 0,614** 0,962** 1
Hp 0,090 -0,135* 0,340** 0,027 0,123 0,269**  0,241* 1
Hs 0,177** 0,292*%* 0,038 0,341** -0,024 -0,041 -0,094 -0,223* 1
Hk 0,325** 0,262**  (,354** 0,075 -0,067 0,076 0,072 0,0164 0,153 1
ADF -0,048 0,103 -0,296** 0,016 -0,125 -0,202* -0,189* -0,725%*  0,226*%* -0,082** 1
NDF -0,026 0,225*%*  -0,314*% 0,023 -0,123 -0,259**  0,221* -0,780**  0,267** -0,042 0,826** 1
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Ucgiil genotiplerinin verim ve verim unsurlar1 arasindaki ikili iliskileri; Ucgiil
genotiplerinin verim, verim unsurlart ve kimyasal 6zelliklerine iligkin korelasyon tablosu

Cizelge 3.14.2°de verilmistir.

Ana sap uzunlugu — sap ¢api; ana sap uzunlugu ve sap c¢api arasinda (r=0,595**) 0,01
diizeyinde olumlu ve iliski belirlenmistir. Sap capmin diger karakterle olan iligkisinde
yaprakgik boyu ile (r= 0,402**) 0,01 diizeyinde 6nemli ve olumlu iliski belirlenmistir. Kémeg
sayist ile ise (r=-0,213**) diizeyinde 6nemli ancak olumsuz iliski belirlenmistir. Konuya iliskin
bulgularimiz; Radinovig¢ ark. (2020)’nin ¢ayir tiggiiliinde bitki boyu ile sap ¢ap1 arasinda (r=

0,360*) olumlu ve 0,05diizeyinde iliski oldugunu bildiren sonuglari ile benzerlik géstermistir.

Ana sap uzunlugu — yaprak¢ik eni; ana sap uzunlugu ve yaprakeik eni arasinda (r=
0,559**) 0,01 diizeyinde onemli ve olumlu iligki belirlenmistir. Yaprake¢ik eninin diger
karakterlerle olan iliskisinde yesil ot verimi ile (r= 0,546*%*), kuru ot verimi ile (r= 0,528**) ve
yaprakeik boyu ile (r= 0,346**) 0,01 diizeyinde 6nemli ve olumlu iliski belirlenmistir. Elde
ettigimiz sonuglar Radinovi¢ ark. (2020)’nin ¢ayir ti¢giiliinde bitki boyu ile yaprak¢ik eni
arasinda (r= 0,420**) olumlu ve 0,01, yaprak¢ik eni- yesil ot verimi arasinda (r= 0,370%)
olumlu ve 0,05, yaprakcik eni- kuru ot verimi arasinda (r= 0,340%*) olumlu ve 0,05, yaprakeik
eni- boyu arasinda da (r= 0,770**) olumlu ve 0,01 diizeyinde iliski oldugunu bildiren sonuglari

ile desteklendigi saptanmistir.

Ana sap uzunlugu — yaprakc¢ik boyu; ana sap uzunlugu ve yaprakeik boyu arasinda (r=
0,440**) 0,01 diizeyinde 6nemli ve olumlu iliski belirlenmistir. Yaprak¢ik boyunun diger

karakterlerle iligkisinde istatistiki yonden 6nemli iliski belirlenmemistir.

Ana sap uzunlugu — kdmeg sayisi; ana sap uzunlugu ve komeg sayisi arasinda (r= -
0,229**) 0,01 diizeyinde 6nemli ancak olumsuz iligki belirlenmistir. Kémeg sayisinin diger
karakterlerle olan iliskisinde ise kuru ot verimi ile (r= 0,626**) ve yesil ot verimi ile (r=

0,607**) 0,01 diizeyinde 6nemli ve olumlu iliski belirlenmistir.

Ana sap uzunlugu — yesil ot verimi; ana sap uzunlugu ve yesil ot verimi arasinda
istatistiki ag¢idan onemli iliski belirlenmemistir. Yesil ot veriminin diger karakterlerle olan
iligkisinde ise kuru ot verimi ile (r= 0,967**) 0,01 diizeyinde 6nemli ve olumlu iliski
belirlenmistir. Radinovi¢ ve arkadaglarinin (2020) ¢ayir {i¢giiliinde yaptiklar1 ¢aligmada yesil
ot verimi-kuru ot verimi arasinda (r: 0,950**) bulduklar1 0,01 diizeyindeki 6nemli ve olumlu

iliski, sonuglarimiza yakin bulunmustur.
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141)
Ana sap uz. Sap cap1 Yaprakeik e. Yaprakeik b. Komeg s. Yesil ot Kuru ot
Ana sap uz. 1
Sap ¢api1 0,595%* 1
Yaprakeik e. 0,559** 0,178 1
Yaprakeik b. 0,440** 0,402 0,347 1
Komeg s. -0,220%* -0,213* 0,059 -0,070 1
Yesil ot 0,100 -0,133 0,545%* 0,056 0,608** 1
Kuru ot 0,113 -0,155 0,529** -0,013 0,627** 0,968** 1
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Arastirmamizda 0,01 diizeyinde énemli ve olumlu iliski belirlenmistir. Iliski olmadig1
saptanirken, cayir tggiiliinde yaptiklar1 arastirmada (r= 0,600*%*) 0,01 diizeyinde 6nemli ve

olumlu iliski belirten Radinovig ve ark. (2020) bulgularindan farkli oldugu saptanmistir
4. SONUC VE ONERILER

Cayir meralarimizin asir1 otlatma ve c¢esitli kiiltiirel islemlerle bitki Ortiisiiniin tahrip
edilmesi sonucu, gittik¢e tiikenen yabani bitki tiirlerinin bitki ve tohum olarak toplanmasi ve
koruma altina alinmasi gen kaynaklarimizin korunmasi ve gelecek kusaklara aktarilmasi
yoniinden Onemlidir. Dogal floradan toplanan bitki tiirlerinin gelistirilmesi ile elde edilen
cesitler, cayir-meralarimizin nitelik ve nicelik yoniinden gelistirilmesinde, yem bitkileri ekilis
alanlariin arttirilmasinda ithal edilen tiirlere gére daha avantajli duruma sahiptir. Bu nedenle,
oncelikle dogal floramizda yaygin olarak bulunan yem bitkisi tilirlerine ait genotiplerin
toplanarak, yapilacak islah calismasiyla yeni cesitler gelistirilmesi gerekmektedir. Toplam
12.700 farkl tiirliniin tilkemiz gen kaynaklarinda yer almasi 6nemli bir kazanim oldugu kabul

edilmektedir. Gen kaynaklar1 arasinda ti¢giil tiirlerinin ayr1 bir dnemi bulunmaktadir.

Ince sapli ve bol yaprakli olan iicgiil tiirleri hayvanlar i¢in besleme degeri yiiksek,
kaliteli yem iiretirler. Trakya bolgesinde ¢ok sayida ti¢giil tiirlinlin dogal olarak bulunmasi,
bolgede dogal olarak gelisen yorelerinde yetistiriciliginin yapiliyor olmasi degerinin bilindigi
anlamina gelmektedir. Bu sebeple, ti¢giil tiirlerine ekim nobetinde yer vererek bolgede kaba
yem ihtiyacinin karsilanmasi yaninda kendinden sonra gelecek bitkilere uygun bir ortam

hazirlanmis olunur.

Trakya bolgesi dogal florasinda 77 farkli tiggiil tiirliniin bulunmasi genis yayilim alanina
sahip olmas1 vejetasyon siiresinin uzun olmasi dolayisiyla 6nemli baklagil yem bitkileri
arasinda yer almasimi saglamaktadir. Yem bitkisi olarak iiretilmesi yaninda c¢ayir mera
alanlarinin 1slahinda ve yesil alan tesisinde genis kullanim alanin1 bulunmasi nedeniyle Trakya
bolgesi dogal florasinda yer alan tiirlerin 6zelliklerinin belirlenmesi ve 1slah ¢aligmalarinda
kullanilmalar1 amaglanmistir. En iyi gelisme gosteren ti¢giil tiirlerine ait genotiplerin verim ve
verim unsurlarinin belirlenmesi amaglanmistir. 2020 yilinda 1190950 no.lu “Trakya Bolgesi
Dogal Florasindaki Uggiil (Trifolium L.-Fabaceae) Tiirlerinin Taksonomisi, Dagilimu,
Fenolojik, Morfolojik ve Bazi Kimyasal Ozellikleri” isimli Tiibitak projesi kapsaminda
toplanan ti¢giil tiirleri arasinda en iyi gelisme gosteren 7 farkl tiire ait 37 genotip materyal

olarak kullanilmistir. Tarla denemelerinde incelenen 6zellikleri ana sap uzunlugu, sap capi,
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yaprakeik eni, yaprakcik boyu, komeg sayisi, yesil ot verimi ve kuru ot verimi gibi 6zellikleri
belirlenmistir. Ayrica yesil otlarinda ham protein, ham seliilloz, ham kiil, ADF ve NDF gibi

kalite ozellikleri belirlenmistir.

Ucgiil genotiplerinde en kisa ana sap uzunlugunun 6,12 cm ile 7. striatum tiiriine ait
97/59 no.lu genotipte, en uzun ana sapin ise 36,70 cm ile teshis edilemeyen ve Trifolium L.

olarak ifade edilen 44047 genotipinde oldugu saptanmuistir.

Sap cap1 Ol¢timlerinde en ince sapin 0,5 mm ile 7. repens tiiriine ait 13/1 no.lu genotipte,

en yliksek sap Ol¢limiiniin ise 2,44 mm ile 44047 genotipinde oldugu belirlenmistir.

Yaprakgik eni 6l¢iimlerinde en dar yaprak¢igin 8,27 mm ile 7. striatum tiirine ait 97/59
no.lu genotipte, en genis Ol¢iimiin ise 17,37 mm ile 7. repens tiitiine ait 101/T-2 no.lu genotipte

oldugu saptanmustir.

Yaprakc¢ik boyu 6l¢limlerinde en uzun yaprake¢ik boyunun 27,67 mm ile 44047 no.lu
genotipte, en kisa yaprak¢ik boyunun ise 11,33 mm ile 7. nigrescens tiiriine ait 97/59 no.lu

genotipte oldugu saptanmaistir.

Komeg sayimlarinda en yliksek komeg sayist 145,17 adet ile 7. repens tiirtine ait 148/T-
1 no.lu genotipte, en diisitk komeg sayis1 ise 8,50 adet ile 7. nigrescens tiiriine ait 97/59 no.lu

genotipte belirlenmistir.

Yesil ot verimi dlglimlerinde en diisiik yesil ot verimi ise 4,00 g ile 7. nigrescens tiiriine
ait 97/59 no.lu genotipte, en yiiksek yesil ot verimi ise verimi 501,63 g ile 7. repens tiirline ait

148/T-1 no.lu genotipte belirlenmistir.

Kuru ot verimlerinde en yiiksek kuru ot verimi 138,89 g ile 7. repens tiirline ait 148/T-
1 no.lu genotipte, en diisiik kuru ot verimi ise 8,66 g ile 7. pratense tiiriine ait 20HOS5 no.lu

genotipte belirlenmistir.

(Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerin %50 ¢iceklenme déneminde bigilip

yesil otundan yapilan kalite analizleri sonuglari ise;

En diistiik protein oran1 %10,74 olarak 143/T-4 no.lu T. nigrescens’e ait genotipte, en

yiiksek ise %23,69 ile T. nigrescens’e ait 156/T-1 no.lu genotipte saptanmustir.
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En diisiik seliiloz oran1 %20,60 olarak 7. repens tiirii olan 149/T-1 no.lu genotipte, en

yiiksek ise %31,48 ile 44047 genotipinde saptanmustir.

Ham kiil oranina ait en diisiik deger %5,89 ile 148/T-6 no.lu 7. repens genotipte, en
yiiksek deger ise %11,74 ile 20H42 no.lu T. repens tiirline ait genotipte belirlenmistir.

En diisiik ADF oran1 %26,22 olarak 7. repens tiiriine ait olan 101/T-4 no.lu genotipte,
en yiiksek deger ise %45,27 ile 143/T-4 no.lu T. nigrescens’e ait genotipte saptanmistir.

En yiiksek NDF degeri %36,75 ile 156/T-1 no.lu T. nigrescens’e ait genotipte, en diisiik
ise %60,96 ile 143/T-4 no.lu T. nigrescens’e ait genotipte belirlenmistir.

Yiriitilen arastirma sonuglarina bagli olarak elde edilen sonuglar 1s18inda; Trakya
bolgesinde kaba yem {iiretimi ile mera 1slahinda oldugu gibi yapay mera tesisinde de Ak iicgiil,

Cayir ticgiilii ve T. nigrescens’in yer alabilecegi belirlenmistir.
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